

    
      
          
            
  
Bienvenue dans la documentation d’EMERGEN-DB

Bienvenue sur la documentation de l’application de dépôt du consortium EMERGEN
pour la surveillance génomique du SARS-CoV-2 en France. Ce projet est conduit par
Santé publique France et l’ANRS | Maladies Infectieuses Emergentes, avec de
nombreux partenaires dont le CNR Virus des infections respiratoires et
l’Institut Français de Bioinformatique (IFB). L’application est accessible en cliquant sur le lien suivant :
https://emergen-db.france-bioinformatique.fr/ ou en cliquant
dans la barre de gauche sur le bouton Aller sur EMERGEN-DB.


Note

Si des informations sont manquantes ou pas claires, n’hésitez pas à nous
faire un retour sur l’adresse support (support-emergen-db@groupes.france-bioinformatique.fr).
Nous vous remercions par avance et nous essayerons de l’améliorer au plus vite.
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Objectifs


Pourquoi EMERGEN-DB ?

EMERGEN-DB est une application web conviviale permettant de déposer, valider et
suivre l’annotation des variants SARS-COV-2.



La solution proposée

À partir d’un fichier Excel trame (.xlsx) et d’un fichier de séquences au format Fasta,
les plateformes peuvent, après authentification, soumettre leurs données sur la
page d”import [https://emergen-db.france-bioinformatique.fr/upload/].
L’application contrôle que les données soumises sont conformes puis les importe
dans une base de données à accès restreint. En cas de non-conformités détectées,
l’application retourne le fichier avec une colonne d’aide pour les corriger.





            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Points forts du projet


Des données contrôlés


	Les données dans ce fichier sont contrôlées avant d’être importées dans une base de données.


	L’utilisateur est informé de l’évolution de la soumission par des zones d’aide et l’envoi de mails.






API

L’application dispose d’API (Application Programming Interface) pour:



	Récupérer les données structurées au format JSON


	Soumettre des données en ligne de commande depuis n’importe quel terminal


	Toutes ces étapes sont sécurisées à l’aide d’un token unique pour chaque utilisateur.







Les différentes fonctionnalités sont accessibles par authentification via le LDAP de l’IFB



Reproductibilité

Pour garantir la reproductibilité de l’application, elle a été développée dans un
environnement controlé (Docker) et une intégration continue est réalisée avec
GitLab CI pour:


	Vérifier la conformité du code avec les standards d’écriture (Flake8) ;


	Tester l’exécution correcte du code (coverage : 100 %).


	Construire automatiquement l’image docker utilisée en production et l’enregistrer dans le depôt (registry) de GitLab ;




L’ensemble du code est disponible sur GitLab [https://gitlab.com/ifb-elixirfr/covid19/EMERGEN-DB]
dont l’accès est restreint dans un premier temps.



Des technologies open source

L’application web a été développée avec Django et la base de données est
construite en SQL avec PostgreSQL.





            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Création d’un compte

Pour créer un compte, vous devez contacter les équipes de Santé Publique France (emergen@santepubliquefrance.fr) qui vous indiquera la procédure à suivre.

Vous pouvez aussi trouvez cette procédure sur l’onglet community dans la partie compte:

Créer un compte sur la plateforme EMERGEN-BioInformatique [https://emergen-db.france-bioinformatique.fr/fr/community/publication/detail/10/]




            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Se connecter

Une fois que votre compte a été créé, vous pouvez utiliser l’application.
Sur toutes les pages, vous pouvez voir en haut à droite un bouton : login
comme ci-dessous sur la page d’accueil (https://emergen-db.france-bioinformatique.fr/).

[image: Home page login]
Lors que vous cliquez sur login, vous serez redirigé sur une page de connexion.

[image: Login page]
Pour vous connecter, vous devrez rentrer le même username et le même mot
de passe que vous avez défini lors de l’inscription précédente.

Une fois connecté, vous serez redirigé vers la page d’accueil et le bouton login
aura été remplacé par l’icône d’un utilisateur.

[image: Login good]
En cas de mot de passe oublié

Dans la page de login cliquer sur Forgot password?, vous allez etre
rediriger vers le site du cluster de l’IFB. Il suffit juste de renter votre
identifiant EMERGEN-DB dans la case User id et après cliquer
sur RESET, vous recevrez un mail avec votre nouveau mot de passe que
vous pouvez utiliser vous se connecter sur EMERGEN-DB.

Vous pouvez retrouver la procedure dans la page
de community d’EMERGEN-DB sous le titre
« Mot de passe oublié [https://emergen-db.france-bioinformatique.fr/fr/community/publication/detail/11/] ».




            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Saisie de vos données


Fichier-trame

Sur la page d’acceuil de l’application, vous pourrez télécharger
le dernier fichier-trame [https://emergen-db.france-bioinformatique.fr/fr/reference/documents/] disponible qui vous permettra de saisir vos
données en assurant une cohérence de tous les contributeurs en termes de contenu
et de format (dates, noms de variants, techniques de séquençage, …), qui sera
nécessaire pour la compilation de vos données.

La saisie peut s’effectuer manuellement, mais si vous le désirez vous pourrez sans doute également
adapter vos pipelines pour produire un fichier conforme.


	Les fichiers doivent absolument être fournis en format xlsx, pour que nous puissions
ensuite les importer et valider leur contenu.


	Les séquences doivent être stockées dans un seul fichier au format Fasta. Les headers renseignés
dans le fichier-trame Excel doitvent être identique à ceux dans le fichier fasta.


	Ils doivent correspondre au fichier-trame envoyé aux plateformes, contenir tous
les onglets et se conformer aux contraintes de validation des différentes colonnes.




N’hésitez pas à nous contacter le plus rapidement possible en cas de difficultés avec le fichier-trame.



Convention de nommage

Nous proposons une convention de nommage homogène afin de pouvoir retracer l’origine de chaque fichier.

[YYYY-MM-DD]_[ACRONYME-PF]_semaine[XX]_emergen_typage_v[X.X].xlsx

Les chaînes de caractère entre crochets doivent être remplacées, sauf vX.X qui définit la version du fichier-trame.

[YYYY-MM-DD] indique la date de téléchargement du résultat.

[acronyme-pf] est l’acronyme du laboratoire séquenceur.
La liste des plateformes et de leurs acronymes sont listés dans la page du Consortium EMERGEN [https://emergen-db.france-bioinformatique.fr/fr/consortium/].

semaine[XX]_ indiquera le numéro de la semaine de séquençage en 2 chiffres (utiliser 01, 02, …, 09 pour les 9 premières semaines de l’année).





            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Profile utilisateur

Pour vous rendre sur votre profile, il faut se rendre au bouton en haut a droite

[image: home page]
Une fois que vous avez cliqué sur le boutton, une menu s’affichera à droite:

[image: slide menu home]

	le menu est composer de 4 composantes:
	
	My information: qui vous permet d’accéder a deux page:






	
	votre page de profile (EMERGEN-DB):
	[image: My user profile]






	
	votre page de token personnel (My token):
	[image: My information token]












	
	My files: qui vous permet d’afficher la liste de tous les fichier qui ont été importer par votre équipe.
	[image: list of import]






	
	My external database profiles: EMERGEN-DB est capable de soumettre dans des bases de données internaional telle que GISAID [https://gisaid.org/] et ENA [https://www.ebi.ac.uk/ena/browser/home], dans cette onglet vous allez retouvez vos profile personnel de ces deux bases de données.
	[image: profile external profiles]






	language: qui vous permet de choisir la langue d’affichage d’EMERGEN-DB (FR/EN).











            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Importer vos données

Une fois connecté, vous pouvez utiliser toutes les fonctionnalités de l’application.
Dans cette section, nous allons décrire l’import d’un fichier Excel.
L’import des données peut se faire en utilisant deux méthode:


Méthode 1: Import des données via web

Aller sur la page d’import

[image: Got to import]

Composition de la page

[image: Composition de la page d'import]
La page se divise en 4 grandes parties :


	Un bouton pour télécharger le fichier trame Excel


	Un bouton pour en savoir plus sur les caractéristiques des différentes colonnes du fichier trame


	La zone de sélection des fichiers à téléverser (upload)


	Un bouton pour retourner à la page d’accueil




Lors que vous appuyez sur le bouton Savoir plus, vous obtenez

[image: Caractéristiques des colonnes]


Import d’un fichier

Nommage des fichiers

Avant de selectionner un fichier, un point majeur est de nommer le fichier ensuivant une structure commune à toutes les plateformes.
La structure est YYYY-MM-DD_ACRONYME-PF_semaineXX_emergen_typage_v1.7.xlsx

Si l’IFB devait soumettre des données, le fichier pourrait être par exemple : 2021-04-15_IFB_semaine15_emergen_typage_v1.7.xlsx.
Lorsque la soumission a commencé, ce nom ne doit plus être changé au risque de dupliquer vos données dans la base.

Sélectionner vos fichiers

Deux fichiers sont attendus lors d’une soumission:


	Un fichier excel


	Un fichier au format fasta




Dans les deux cas, lorsque vous cliquez sur Choisir un fichier,
un explorateur de fichier vous permettra de trouver et selectionner un
fichier sur votre ordinateur. Vous pouvez aussi glisser-déposer votre
fichier dans la zone.



Contrôle des valeurs

Chaque valeur contenue dans le tableau est controlée par des règles définies par
Santé Publique France. Si l’une des régles n’est pas respectée, alors une alerte de
non-conformité est retournée pas l’application.

Cas 1 : Toutes les données sont conformes

Le meilleur cas ! Toutes les données sont conformes.

[image: Les données sont conformes]
Deux choix possibles (boutons en bas à droite) :


	Annuler l’import : Le fichier Excel sera effacé du serveur et aucune donnée ne sera conservée.


	Confirmer et importer les résultats : à cette étape, vos données ne sont pas encore importées en base de données. En cliquant, un second contrôle sera réalisé et les données seront enregistrées dans la base de données EMERGEN-DB.




Cas 2 : Des non-conformités ont été détectées

Cette fois-ci, nous importons un fichier contenant des valeurs non conformes.

[image: L'import est non conforme]
Une boîte d’alerte est alors affichée et aucune donnée n’est enregistrée en base de données.
Elle se divise en deux parties :


	Un résumé des non-conformités


	Un lien pour télécharger votre fichier contenant une nouvelle colonne de conformité.




Ci-dessous une capture d’un fichier contenant des non-conformités.

[image: L'import est non conforme]
Pour chaque ligne, la/les colonne(s) non-conformes sont indiquées.

Corriger et soumettre de nouveau

Le fichier que vous venez de télécharger débute pas error_XXXX_NOM_DE_VOTRE_FICHIER où XXXX est un nombre.
Vous pouvez corriger les non-conformités directement dans ce fichier et le soumettre de nouveau.
IMPORTANT avant de le soumettre, vous devez le renommer en retirant simplement error_XXXX_
(pour avoir de nouveau votre nom de fichier initial). L’application détectera
qu’il s’agit du même fichier et, s’il est conforme, ne conservera que ce fichier
(et supprimera les précédents fichiers non-conformes). Tant que le fichier n’est
pas conforme, tous les fichiers non-conformes sont conservées (vous pouvez tous
les récupérer sur la page Liste des imports). Cette étape doit être renouvellée
jusqu’à la soumission d’un fichier totalement conforme.

A chaque tentative infructueuse, un mail est envoyé où vous trouverez le lien
de téléchargement vers le fichier avec la colonne de conformité.

Cas 3 : Le fichier a déjà été importé

Si vous obtenez l’alerte ci-dessous…

[image: Un fichier avec ce nom a déjà été importé]
… c’est qu’un fichier avec ce nom a déjà été importé dans la base de donnée.

Cas 4 : Le fichier n’est pas lisible

Si vous obtenez l’alerte ci-dessous…

[image: Le fichier n'est pas lisible]
… c’est que le fichier n’a pas pu être correctement lu par l’application.
Dans la majorité des cas, lorsque vous essayez d’ouvrir ce fichier dans Excel,
une alerte proposant de tenter de récupérer les données est retournée par Excel.
Dans ce cas, vérifiez que votre logiciel Excel sauvegarde le fichier au format xlsx



Import des données

Si vous êtes dans le cas 1 (toutes les données sont conformes), vous pouvez confirmer
et importer les données en cliquant sur le bouton Confirmer et importer les résultats

Vous allez ensuite recevoir un mail confirmant l’import des données (à l’adresse renseignée lors de l’inscription).




Méthode 2: Import des données via API

Lorsque vous avez beaucoup de données à déposer sur EMERGEN-DB (<1000), une procédure de soumission asynchrone a été mise en place par le biais d’une API :

Créer un dossier et y copier le fichier Excel (métadonnées) et le fichier Fasta (séquences)
Ouvrir un terminal et se rendre dans ce dossier (cd …)
Adapter la commande ci-dessous avec vos noms de fichier. Dans cet exemple le fichier Excel s’appelle fakedata.xlsx et le fichier Fasta fakedata.fasta
Cette procédure est associée à vous par le biais de votre token automatiquement ajouté.

Pour y accédez il suffit de choisir « API » dans l’onglet import

[image: Le fichier n'est pas lisible]
Copiez la ligne de commande et l’adapter.

[image: Le fichier n'est pas lisible]

Danger

Attention, contrairement à la soumission via le web, la soumission par l’API est asynchrone et
ne demande pas de confirmation d’import. Vous allez donc recevoir un mail pour vous dire si la
soumission a fonctionné ou si elle contient des non-conformités.







            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Statistiques sur les données


Données agrégées


Note

Les données affichées sur la page du Dashboard [https://emergen-db.france-bioinformatique.fr/fr/external/report/dashboard/]
ne permettent pas de retrouver les données initiales. Il s’agit des données agrégées



[image: Dashboard global]


Données d’un laboratoire spécifique

[image: Dashboard laboratoire]


Ces pages se divisent en 3 grandes parties :


	Un résumé : nombre de soumetteurs, nombre de résultats, …


	L’activité globale des plateformes participant au  projet EMERGEN


	L’activité par semaine : il est possible de changer la semaine et la zone à explorer (département ou région).








            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Exploration des résultats


Important

Chaque utilisateur est associé à une équipe (laboratoire séquenceur) qui
est associé à un groupe. Les résultats affichés dans cette page d’exploration
sont uniquement ceux du groupe. Ainsi les membres du laboratoire L1 dans le
le groupe X ne pourront pas voir les résultats du laboratoire L2 appartenant
au groupe Y. Pas contre, tous les laboratoires appartenant au groupe X
pourront explorer les résultats du laboratoires L1.




Avertissement

Cette fonctionnalité est en cours de développement et est uniquement réservée
aux administrateurs de l’application



La page se divise en 3 parties :


	Un tableau paginé des résultats


	Une zone de filtre (attention, les filtres sont pour le moment cumulatif)


	
	Une zone de boutons :
	
	Clear : Pour effacer tous les filtres ;


	Search : Pour appliquer les filtres aux résultats


	Export : Pour exporter les résultats au format Excel













Avertissement

La fonction est en beta test.



Une zone de recherche permet d’exporter au format excel la liste de résultats
contenant un ensemble des mutations protéomiques (format nextclade séparé par ,). Un exemple pour le variant 20I/501Y .V1 (B.1.1.7)
(SFM 2021-05-12), la liste recherchée serait : :code:`S:N501Y;S:A570D;S:D614G;S:P681H;S:T716I;S:S982A;S:D1118H;S:Y144-;S:V70-




            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Page de documentation

Pour vous rendre sur la page documentation, Vous pouvez voir un bouton en haut à droite
comme ci-dessous dans la page d’acceuil (https://emergen-db.france-bioinformatique.fr/)

[image: boutton d'information dans la page d'acceuil]
Lorsque vous cliquer sur le ?, un menu s’affichera a  droite.

[image: boutton d'information dans la page d'acceuil]
Vous serez redirigé vers la page de la documentation. Vous avez sur le côté une barre de navigation qui vous dirigera vers les
différentes pages de la documentation.

[image: boutton d'information dans la page d'acceuil]
Vous pouvez toujours revenir a la page d’acceuil en cliquant sur Aller sur EMERGEN-DB

Ensuite, si vous lisez ces lignes, c’est que vous êtes déjà dans la documentation.




            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Récupération des résultats


Par l’API

Les données peuvent être récupérées par le biais d’une API sécurisée. Chaque utilisateur
a un token personnel qui permet de l’identifier. La page contient toutes les APIs
actuellement implémentées et toutes les commandes proposées sont personnalisées avec
le token de l’utilisateur connecté. Pour y accéder :

[image: list APIs]
Pour trouver l’API d’export vous pouvez soit filter par le tag metadata
ou en tapant dans la barre de recherche Get generation of TSV files.

[image: Go to export API]

	Tous les résulats de façon programmatique sont au format JSON (via l’API)


	L’ensemble des fichiers Excel soumis par l’utilisateur et son groupe regroupés
dans un dossier compressé ;


	L’ensemble des résultats soumis par l’utilisateur et son groupe regroupés
dans un fichier excel unique ;




Nous proposons dans cette de documentation d’API des use cases en R, python2 et python3.





            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Page d’administration

Certains utilisateurs ont accès à la page d’administration de l’application.


Danger

Les modifications effectuées dans cette page sont définitives.
Soyez donc très prudent.




Gestion de l’authentification et des autorisations


Aperçu

Une sous partie de la page d’administration corresponds à la gestion des AUTHENTIFICATION ET AUTORISATION.
Elle se divise en deux pages :


	Groupes : Liste des groupes


	Utilisateurs : Liste des utilisateurs






Création de compte et mise à jour

Pour mettre à jour les utilisateurs, les autorisations, etc, importez le fichier CSV.
Pour simplifier la gestion des comptes entre les différents acteurs du projet
EMERGEN, nous avons opté pour un import d’un fichier CSV (séparateur ; et encodage
Unicode (UTF-8).Un fichier d’exemple est disponible sur le GitLab du projet. Pour créer un utilisateur,
ajoutez le dans votre fichier CSV qui regroupe l’ensemble de vos utilisateurs et importez la section Import du fichier
diponible à la page Utilisateur.

L’application va allors parcourir toutes les lignes. Plusieurs cas sont possibles :


	
	L’utilisateur n’a pas de compte :
	
	Cas 1.1 - Autorisation accès ssh = oui et Compte ouvert sur cluster IFB-core est vide. Dans ce cas l’utilisateur va recevoir un mail avec la documentation pour demander une inscription sur les cluster de l’IFB


	Cas 2.2  - Autorisation accès ssh = non ou vide : Il ne doit pas avoir d’accès à l’espace partagé. Dans ce cas, l’utilisateur est créé dans la base de données avec un mot de passe aléatoire non connu des administrateurs et un mail pour demander une mise à jour de ce mot de passe lui est alors envoyé.










	
	L’utilisateur a déjà un compte enregistré dans l’application EMERGEN-DB :
	
	Si dans la colonne Autorisation accès ssh, il y a un oui et que la colonne Compte ouvert sur cluster IFB-core n’est pas vide, l’application va vérifier que le username est le même (en cas de différence, le username d’EMERGEN-DB sera remplacé par celui du cluster)


	Si dans la colonne Autorisation accès ssh, il y a un oui et que la colonne Compte ouvert sur cluster IFB-core est vide : Rien ne se passe. L’utilisateur a déjà reçu un mail avec la documentation.













Important

Il n’est pas possible de supprimer un utilisateur surtout s’il a soumis des données. Il est cependant
possible de lui retirer les accès en décochant Actif dans sa page ou en mettant Autorisation accès EMERGEN-DB = non




Important

Pour donner à un utlisateur les accès à la page d’aministration, il suffit de mettre oui dans la colonne Autorisation accès EMERGEN-DB ADMIN.
Attention encore une fois, à ne pas donner ces droits à la légère car l’utilisateur aura accès à quasiment tout.





Envoyer un mail avec EMERGEN-DB

Pour communiquer plus facilement avec les utilisateurs d’EMERGEN-DB, il est possible d’écrire un mail dans la page d’administration :
1) Selectionner les destinataires (le filtrage peut vous aider) ;
2) Dans le selecteur Action, cliquer sur Send email ;
3) Rédiger votre mail puis envoyer.



Envoyer un mail pour réinitialiser le mot de passe


Avertissement

Cette action permet de modifier le mot de passe uniquement dans EMERGEN-DB.
Si l’utilisateur souhaite modifier aussi son mot de passe sur le cluster,
il doit dans ce cas se connecter à cette adresse https://my.cluster.france-bioinformatique.fr/manager2/login






Gestions des fichiers, des résultats et des variants


Excel_files

Liste des fichiers actuellement disponible dans l’application.

Deux actions sont disponibles :


	Delete results (DB and Files) : Supprime les fichiers sélectionnés et les entrées en base des données


	Export Zip : Création d’un zip avec les fichiers sélectionnés et export





Avertissement

Si un fichier est supprimé, toutes les données associées sont aussi supprimées. Restez donc prudent car la suppression est définitive.





Results

Liste des résultats actuellement disponible dans l’application.

De nombreux outils de filtrage sont disponibles comme:


	La barre de recherche par numéro de prélèvement


	
	La barre de filtrage :
	
	Pour filtrer par indication de séquençage


	Sélectioner une plage de dates


	Sélectionner un variant spécifique


	…












Il est possible d’exporter le tableau sous forme de fichier CSV (filtrer ou non).



Variants


Danger

Cette partie n’est plus d’actualité depuis le passage à la version 3 du fichier-trame.
En effet, les résultats sont à présent libre.



Pour mettre à jour la liste des variants, il suffit d’importer le fichier Excel
trame dont le 4ème onglet contient les variants acceptés. Une indication vous
permet de savoir si le variant est actuellement accepté ou non. Si un variant
n’est plus accepté alors il est n’est plus considéré comme is_current et
ne sera plus utilisé lors de la détection des non-conformités.


Danger

Il est très important de respecter la règle des noms. En effet, le bouton de
téléchargement dans l’application va récupérer le dernier fichier grâce au
nom du fichier et le numéro de version par une expression régulière. Il faut donc
être particulièrement prudent sur ce nom. La structure du nom est
YYYY-MM-DD_ACRONYME-PF_semaineXX_emergen_typage_vY.Y.Y.xlsx
où vous devez remplacer le Y.Y.Y par le numéro de version. Par exemple, lors de
l’écriture de cette documentation le dernier fichier trame portait le nom :
YYYY-MM-DD_ACRONYME-PF_semaineXX_emergen_typage_v2-3.0.6.xlsx






Export de données


Teams

Dans l’onglet Teams, il est possible d’exporter le nombre de séquences
réalisées par équipe et par semaine.




Gestions des mutations


Importer des Genomic feature

Il est possible d’importer un fichier GFF pour ajouter des Genomic feature.
Actuellement, le code reconnait uniquement celui du NCBI : SARS-CoV-2 Data Hub [https://www.ncbi.nlm.nih.gov/labs/virus/vssi/#/virus?SeqType_s=Nucleotide&VirusLineage_ss=taxid:2697049] .
Actuellement, la tentative d’indexation se fait sur NC_045512.2.



Importer des Proteomic feature

Il est possible d’importer un fichier GFF pour ajouter des Proteomic feature.
Actuellement, le code reconnait uniquement celui de Nextclade : SARS-CoV-2 Data Hub [https://www.ncbi.nlm.nih.gov/labs/virus/vssi/#/virus?SeqType_s=Nucleotide&VirusLineage_ss=taxid:2697049].
Ce fichier a de l’importance lors de la tentative d’indexation des données de Nextclade






            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Page de dépannage


Server error (500)

Une erreur s’est produite lors du traitement du fichier Excel. Cette erreur a lieu
parce que l’application n’a pas su quoi faire devant une valeur particulière. Dans ce cas,
envoyez nous un mail à l’adresse support (support-emergen-db@groupes.france-bioinformatique.fr)
avec le nom du fichier excel. Nous implémenterons ensuite un correctif
et nous vous recontacterons pour resoumettre vos données.

En attendant notre réponse, vous pouvez commencer par ouvrir le fichier Excel et
vous assurez que visuellement, il n’y a pas de problème comme des caractères étranges, des dates mal formatées, …

Nous sommes navrés pour la gêne occasionnée et nous vous remercions par avance de vos retours qui permettront
d’améliorer constamment EMERGEN-DB.



Time-out, error 500

Cette erreur est liée au délai de traitement. Deux possibilités :


	Trop de personnes soumettaient les données à ce moment ;


	Le fichier soumis est trop gros ;




Dans les deux cas, contactez nous en nous précisant le nom du fichier
(support-emergen-db@groupes.france-bioinformatique.fr).



Comprendre les non-conformités

La liste ci-dessous n’est pas exaustives mais regroupe les principales causes de non-conformité en fonction des colonnes indiquées.


	Doublon dans les numéros de prélèvements : Le prélèvement existe déjà dans la base de données


	Numéro de prélèvement : Le numéro de prélèvement n’est pas alphanumérique


	cluster : La valeur renseignée n’est pas vide, 0 ou 1


	enquête Flash : La valeur renseignée n’est pas vide, 0 ou 1


	voyage étranger ou contact avec voyageur : La valeur renseignée n’est pas vide, 0 ou 1


	sujet vacciné : La valeur renseignée n’est pas vide, 0 ou 1


	réinfection : La valeur renseignée n’est pas vide, 0 ou 1


	immunodéprimé : La valeur renseignée n’est pas vide, 0 ou 1


	cas graves : La valeur renseignée n’est pas vide, 0 ou 1


	enquêtes dépistage : La valeur renseignée n’est pas vide, 0 ou 1


	échec traitement Ac : La valeur renseignée n’est pas vide, 0 ou 1


	situation épidémiologique anormale : La valeur renseignée n’est pas vide, 0 ou 1


	surveillance sentinelles : La valeur renseignée n’est pas vide, 0 ou 1


	Année de naissance : L’année renseignée n’est pas comprise entre 1900 et aujourd’hui


	Genre : Le genre ne fait pas partie de la liste proposée


	Département résident : Le département de résidence n’existe pas


	Date de prélèvement : La date de prélèvement n’est pas au bon format (ISO 8601 : YYYY-MM-DD)


	Nom du laboratoire préleveur : Le nom du laboratoire préleveur est absent


	Code postal du labo préleveur : Le code postal n’existe pas


	FINESS géographique du laboratoire préleveur : Le FINESS n’est pas au bon format (http://finess.esante.gouv.fr/fininter/jsp/definitions.do?codeDefinition=3)


	Nom du laboratoire expéditeur : Le nom du laboratoire expéditeur est absent


	Code postal du labo expéditeur : Le code postal n’existe pas


	FINESS géographique du laboratoire expéditeur : Le FINESS n’est pas au bon format (http://finess.esante.gouv.fr/fininter/jsp/definitions.do?codeDefinition=3)


	Nom du laboratoire séquenceur : La valeur est manquante ou le laboratoire indiqué ne fait pas parti des laboratoires référencés. Dans ce cas, contactez le support.


	Date de réception du prélèvement : La valeur est manquante ou n’est pas au bon format (ISO 8601 : YYYY-MM-DD)


	Date de résultat du séquençage : La valeur est manquante ou n’est pas au bon format (ISO 8601 : YYYY-MM-DD)


	Technologie de séquençage : La valeur est manquante ou pas dans la liste autorisée (voir le deuxième onglet du fichier trame)


	Longueur de séquençage : La valeur est manquante ou pas dans la liste autorisée (voir le deuxième onglet du fichier trame)


	Résultat de la séquence : La valeur est manquante ou pas dans la liste autorisée (voir le deuxième onglet du fichier trame)


	Autre variant : La valeur est manquante alors que « Autre (précisez) » a été indiqué


	Chronologie des dates : Une date obligatoire est manquante ou les dates ne suivent pas la linéarité du temps.


	Incohérence technologie / Longueur : La valeur NGS a été sélectionnées mais la longueur indiquée est partielle


	Autre variant non spécifié : La valeur est manquante alors que « Autre (précisez) » a été indiqué


	Département résident : Le département de résildence n’existe pas.


	Pango - Données manquantes (résultat ou date) : Le résultat de Pango ou la version est manquant. Si une des deux cellules n’est pas vide, alors l’autre est obligatoire.


	Nextclade - Données manquantes (résultat ou date) : Le résultat de Nextclade ou la version ou la version de Pango Learn est manquant. Si une des trois cellules n’est pas vide, alors les autres sont obligatoires.


	Séquence absente dans le fichier fasta : Une séquence est manquante dans le fichier FASTA ou un header est manquant dans le fichier-trame








            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Page de community

Une page avec les question les plus fréquent que le support d’EMERGEN-DB reçoit est disponible dans
l’onglet community:

[image: Login page]



            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Package Rtools4Emergen

Un package R à été créé pour fournir des outils pour adresser des requêtes à la base de données
EMERGEN-DB via ses APIs REST.

Vous pouvez utiliser le package qui est disponible sur Gitlab:
https://gitlab.com/ifb-elixirfr/covid19/rtools4emergen

Il suffit de cloner le repo:

git clone https://gitlab.com/ifb-elixirfr/covid19/rtools4emergen.git





ouvrir votre Rstudio et faire les installation suivantes:

Installation du package:

library(devtools)

install_gitlab('ifb-elixirfr/covid19/rtools4emergen')

library(Rtools4Emergen)








            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Cas pratique : utilisation de l’API


En R


Note


	Cet exemple a été réalisé avec :
	
	R version 4.0.4 (2021-02-15)


	Le package httr Version 1.4.2


	(Optionnel, pour proposer une figure finale) le package ggplot










##############################################################################
# Import des packages
##############################################################################

library(httr)
library(ggplot2) # optionnel

##############################################################################
# Main
##############################################################################

#=============================================================================
# Création de variables
#=============================================================================

# Adresse de l'API (disponible ici :
# https://emergen-db.france-bioinformatique.fr/my_api/)
url = "https://emergen-db.france-bioinformatique.fr/api/count/by/variant"

# Votre token personnel (disponible ici :
# https://emergen-db.france-bioinformatique.fr/my_api/)
key = "##################################"

#=============================================================================
# Import des données
#=============================================================================

# Utilisation de l'api
res = GET(url, add_headers(Authorization = paste("Token", key, sep = " ")))

# Préparation des données
results = unlist(content(res))
results = setNames(as.numeric(results[c(F, T)]), results[c(T, F)])
results = sort(results)

#=============================================================================
# Visualisation de données
#-----------------------------------------------------------------------------
# Réalisation d'un bar plot de la distribution des variants
#=============================================================================

# Avec les fonctions graphique de base
par(mar = c(10, 4, 4, 2) + 0.1)
barplot(results, las = 2, ylim = c(0, 2000))


# Avec ggplot
df = cbind.data.frame(Variants = names(results), Nombre = results)
df$Variants = factor(df$Variants, levels = df$Variants)

ggplot(data=df, aes(x=Variants, y=Nombre)) +
  geom_bar(stat = "identity", fill = "steelblue")+
  geom_text(aes(label = Nombre), vjust = 1.6, color = "white", size = 3.5) +
  theme_minimal() +
  theme(axis.text.x = element_text(angle = 45, hjust = 1),
        text = element_text(size = 20)) +
  ggtitle("Distribution des variants détectés en France")





Résultat (exemple avec des données ne reflétant par la réalité)

[image: Use case R example]


En Python


Note


	Cet exemple a été réalisé avec :
	
	Python version 3.7.8


	Le package pandas Version 1.2.3


	Le package plotly Version 4.14.3










import requests
import plotly.express as px
import pandas as pd

r = requests.get("http://localhost:8000/api/count/by/variant",
headers = {'Authorization': 'Token 01d56f9e67ac0087b67a9a97ca6cb3aafeea6b76'})
r.status_code
res = r.json()
df = pd.DataFrame(res)
fig = px.bar(df.sort_values('Count'), x = 'resultat', y = 'Count',
labels = {'Count':'Nombre', 'resultat' : 'Variants'})
fig.show()





[image: Use case python example]




            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Requirements


Docker

The EMERGEN-DB application was developed using a Docker containerization approach
which improves the reproducibility of the analyses.
We use Docker to develop and manage EMERGEN-DB. We invite you to verify that
the following requirements are satisfied before trying to bootstrap
the application:


	Docker 20.10.5+ [https://docs.docker.com/get-docker/]


We recommend you to follow Docker’s official documentations to install
required docker tools (see links above).To help you, explanatory videos for each
operating system are available here [https://www.bretfisher.com/installdocker/]








Docker must be on for the duration of EMERGEN-DB use.



Docker-compose

The EMERGEN-DB application is composed of several services running in separate docker
containers. To make them work together, we use Docker-compose. Below is the link to the
installation page proposed by Docker :


	Docker-compose 1.29.0+ [https://docs.docker.com/compose/install/]






GitLab

As the project is currently in a
[private GitLab repository](https://gitlab.com/ifb-elixirfr/covid19/EMERGEN-DB),
you need GitLab credentials and these credentials must have been added to the
collaborators group of the repository in order to have access to the code and
the docker image available in its registry.

Please, contact the owners of the EMERGEN-DB GitLab repository to be added to the
authorized collaborators.





            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Staging

In the staging, you will be able to try out the application with all the components
of the application and the possibility of visualizing modifications of the code
in live thanks to the volume sharing.


Star instance


Note

For linux users, it is necessary to add sudo before all docker commands.




Step 1 : Open a terminal


	Windows [https://youtu.be/uE9WgNr3OjM/]


	Mac OSX [https://www.youtube.com/watch?v=QROX039ckO8]


	Linux [https://linuxconfig.org/how-to-open-a-terminal-on-ubuntu-bionic-beaver-18-04-linux]






Step 2 : Clone project

git clone https://gitlab.com/ifb-elixirfr/covid19/EMERGEN-DB.git
cd EMERGEN-DB







Step 3: Run docker compose


Avertissement

Docker must always be switched on for any installation and use of EMERGEN-DB !



# Login to GitLab registry with your GitLab ID
docker login registry.gitlab.com

# Download last app image
docker-compose -f docker-compose.staging.yml pull web

# Run images
docker-compose -f docker-compose.staging.yml up -d

# Migrate models into database
docker-compose -f docker-compose.staging.yml exec web python manage.py migrate

# Load data
docker-compose -f docker-compose.staging.yml exec web python manage.py load_region
docker-compose -f docker-compose.staging.yml exec web python manage.py load_departement
docker-compose -f docker-compose.staging.yml exec web python manage.py load_description

# Create materialized view
docker-compose -f docker-compose.staging.yml exec web python manage.py generate_mat_view_dep_reg
docker-compose -f docker-compose.staging.yml exec web python manage.py generate_mat_view_team_auth_group

# Add external database intructions
docker-compose -f docker-compose.staging.yml exec web python manage.py load_gisaid_instruction

# Create super user
docker-compose -f docker-compose.staging.yml exec web python manage.py createsuperuser

# Get static file
docker-compose -f docker-compose.staging.yml exec web python manage.py collectstatic --no-input --clear







Step 4: Open your favorite web browser and play with EMERGEN-DB

EMERGEN-DB is running. You can open a web browser and use it in the following url : http://localhost:443/.



Step 5 : Close EMERGEN-DB

docker-compose -f docker-compose.staging.yml down







Other commands

Restart

docker-compose -f docker-compose.staging.yml up -d





Get logs

docker-compose -f docker-compose.staging.yml logs -f










            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Production


Run a local instance


Note

For linux users, it is necessary to add sudo before all docker commands.




Step 1 : Open a terminal


	Windows [https://youtu.be/uE9WgNr3OjM/]


	Mac OSX [https://www.youtube.com/watch?v=QROX039ckO8]


	Linux [https://linuxconfig.org/how-to-open-a-terminal-on-ubuntu-bionic-beaver-18-04-linux]






Step 2 : Clone project

git clone https://gitlab.com/ifb-elixirfr/covid19/EMERGEN-DB.git





You may be asked for your access credentials for the EMERGEN-DB.git repository

cd EMERGEN-DB







Step 3: Run docker compose


Avertissement

Docker must always be switched on for any installation and use of EMERGEN-DB !



# Login to GitLab registry with your GitLab ID
docker login registry.gitlab.com

# Download last app image
docker-compose -f docker-compose.prod.yml pull web

# Run images
docker-compose -f docker-compose.prod.yml up -d

# Migrate models into database
docker-compose -f docker-compose.prod.yml exec web python manage.py migrate

# Load data
docker-compose -f docker-compose.prod.yml exec web python manage.py load_region
docker-compose -f docker-compose.prod.yml exec web python manage.py load_departement
docker-compose -f docker-compose.prod.yml exec web python manage.py load_description

# Create materialized view
docker-compose -f docker-compose.prod.yml exec web python manage.py generate_mat_view_dep_reg
docker-compose -f docker-compose.prod.yml exec web python manage.py generate_mat_view_team_auth_group

# Add external database intructions
docker-compose -f docker-compose.prod.yml exec web python manage.py load_gisaid_instruction

# Create super user
docker-compose -f docker-compose.prod.yml exec web python manage.py createsuperuser

# Get static file
docker-compose -f docker-compose.prod.yml exec web python manage.py collectstatic --no-input --clear







Step 4: Open your favorite web browser and play with EMERGEN-DB

EMERGEN-DB is running. You can open a web browser and use it in the following url : http://localhost:443/.


Note

Before submitting data, do not forget to add users. An example file is
available with random users (static-apps/datafile/membres-emergen_test.csv)
and data working with these users (static-apps/datafile/2021-04-09_IFB-bidon_semaine14_emergen_typage_v1.8.xlsx).
This data does not reflect reality and is fictitious.





Step 5 : Close EMERGEN-DB

docker-compose -f docker-compose.prod.yml down







Other commands

Restart

docker-compose -f docker-compose.prod.yml up -d





Get logs

docker-compose -f docker-compose.prod.yml logs -f








Deploy and run on a server


1- Update .env.prod file

The env.prod file contains a set of environment variables that will be imported
into the docker image of the web application. These variables are necessary for
the proper functioning of the application but not necessarily mandatory.
They have been grouped in this file so that the administrator does not have to
modify the Django application settings files. The file contains the following
variables associated with default values that may be modified:

How to use


	DEBUG=0 : 0 in production mode and 1 in development mode. Error messages will be detailed in debug mode while a 500 error page will be returned in production.




Parameters that must be changed :


	SECRET_KEY='6)2t^zp59du9$_tl8vd@5l!cw5#11a_a$qfu-^w2m#5nb*rm7d' : Security key for your application. You can use a generator like : https://djecrety.ir/


	DJANGO_ALLOWED_HOSTS=localhost 127.0.0.1 [::1] : If you are on a server, the IP address or domain name must be entered here. Without this declaration, the application will not be accessible from a web browser. If you work on your personal computer, do not modify




The database settings (they can remain default) :


	SQL_ENGINE=django.db.backends.postgresql


	SQL_DATABASE=postgres_prod


	SQL_USER=postgres


	SQL_PASSWORD=postgres


	SQL_HOST=db


	SQL_PORT=5432


	DATABASE=postgres




The LDAP settings of the server (leave unchanged if you do not have LDAP) :


	AUTH_LDAP_SERVER_URI="ldap://ldap.example.com"


	BASE_DN="ou=users,dc=example,dc=com"


	AUTH_LDAP_REQUIRE_GROUP="cn=group_name,ou=projects,ou=groups,dc=ifb,dc=local"




The settings for sending mail if you have an SMTP service. If the settings are
unchanged, the mails will be written in text format and stored in a « /sent_emails »
folder at the root of the project :


	EMAIL_BACKEND='django.core.mail.backends.smtp.EmailBackend'


	EMAIL_HOST='0.0.0.0'


	EMAIL_PORT='25'


	DEFAULT_FROM_EMAIL='email_default@mail.com'





Note

If you don’t know one of the values, you can leave the default values





2- Secure your connection

If you are working on a server, it is recommended to secure the connection.
If you are not the system administrator of the server, we advise you to get in
touch with him/her so that he/she can tell you the specifics of the server.
Below, we propose a possible example.


2-1) Create SSL certificates

A certificat file (.crt) and a certificate key file (.key) are required to connect
the server through https protocol. To generate these certificates,
we advise you to contact the administrator of your server. If you use a hosting provider,
the documentation is generally very detailed for this type of case.
Finally, if you do not use a hosting provider, a domain name is mandatory for
the generation of SSL certificates and we recommend that you use the free
[let’s encrypt](https://letsencrypt.org/fr/) Certificate Authority (CA) and its
[primer manual](https://letsencrypt.org/fr/getting-started/).




2-2) Copy file in nginx folder in EMERGEN-DB

After, copy the two generated file in nginx folder :

cp /etc/ssl/private/EMERGEN-DB.key nginx/
cp /etc/ssl/certs/EMERGEN-DB.crt nginx/





Now, in the nginx folder, you have 2 new files : EMERGEN-DB.key and EMERGEN-DB.crt.



2-3) Update Nginx files

1- Dockerfile (in nginx folder)

Add these lines :

COPY EMERGEN-DB.crt /etc/ssl/certs/
COPY EMERGEN-DB.key /etc/ssl/private/





You have now :

FROM nginx:1.19.0-alpine

RUN rm /etc/nginx/conf.d/default.conf
COPY nginx.conf /etc/nginx/conf.d
COPY EMERGEN-DB.crt /etc/ssl/certs/
COPY EMERGEN-DB.key /etc/ssl/private/





2- Update :code:`nginx.conf` file (in nginx folder)

Replace XXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXX by your server name (or a IP)

upstream EMERGEN-DB {
    server web:8000;
}

server {
    listen 80;
    listen [::]:80;
    server_name XXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXX ;
    return 301 https://XXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXX$request_uri;
}

upstream flower {
    server flower:5555;
}

server {

    listen 443 ssl ;
    listen [::]:443 ssl;

    ssl_certificate  /etc/ssl/certs/EMERGEN-DB.crt;
    ssl_certificate_key /etc/ssl/private/EMERGEN-DB.key;

    server_name XXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXXX;

    location /flower/ {
        proxy_pass http://flower;
        proxy_set_header X-Real-IP $remote_addr;
        proxy_set_header Host $host;
    }

    location / {
        proxy_pass http://EMERGEN-DB;
        proxy_set_header X-Forwarded-For $proxy_add_x_forwarded_for;
        proxy_set_header X-Forwarded-Proto $scheme;
        proxy_set_header Host $http_host;
        proxy_redirect off;
    }

    root   /var/www/html/example.com/;
    index index.php index.html index.htm;

    location /staticfiles/ {
        alias /home/app/web/staticfiles/;
    }

    location /flower/static/ {
        alias /home/app/web/staticfiles/flower/static/ ;
    }

}





3- Update :code:`docker-compose.prod.yml` file (in root folder)

Change nginx port

[...]
nginx:
  build: ./nginx
  volumes:
    - static_volume:/home/app/web/staticfiles
    - media_volume:/home/app/web/mediafiles
  ports:
    - 443:443
  depends_on:
    - web
[...]










            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Backup with cron


Overview

Crontab is a tool that allows you to launch applications on a regular basis,
useful for a server to launch backup scripts, etc.



In this project

We have set up two commands to make a backup of :


	the postdatabase (dump)


	the imported Excels files (archive and compress)






Useful commands


Create instruction

crontab -e







Print

crontab -l





In our case the result is

# Edit this file to introduce tasks to be run by cron.
#
# Each task to run has to be defined through a single line
# indicating with different fields when the task will be run
# and what command to run for the task
#
# To define the time you can provide concrete values for
# minute (m), hour (h), day of month (dom), month (mon),
# and day of week (dow) or use '*' in these fields (for 'any').#
# Notice that tasks will be started based on the cron's system
# daemon's notion of time and timezones.
#
# Output of the crontab jobs (including errors) is sent through
# email to the user the crontab file belongs to (unless redirected).
#
# For example, you can run a backup of all your user accounts
# at 5 a.m every week with:
# 0 5 * * 1 tar -zcf /var/backups/home.tgz /home/
#
# For more information see the manual pages of crontab(5) and cron(8)
#
# m h  dom mon dow   command

00 21 * * * tar czf /home/EMERGEN-DB/backups/mediafiles/EMERGEN-DB_mediafiles_$(date +\%Y-\%m-\%d).tar.gz -C /home/EMERGEN-DB/mediafiles .
00 21 * * * sh -c 'docker exec -t emergen-db_db_1 pg_dumpall -c -U postgres > /home/EMERGEN-DB/backups/database/EMERGEN-DB_database_$(date +\%Y-\%m-\%d).sql'








Useful documentation

Lists of some pages that can help in setting up a cron :


	
	In french :
	
	https://www.linuxtricks.fr/wiki/cron-et-crontab-le-planificateur-de-taches


	https://doc.ubuntu-fr.org/cron










	
	In english :
	
	https://crontab.guru/


	https://man7.org/linux/man-pages/man5/crontab.5.html
















            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Routine


Variables update


	Clone the project




The code is available on GitLab : https://gitlab.com/ifb-elixirfr/covid19/EMERGEN-DB

git clone https://gitlab.com/ifb-elixirfr/covid19/EMERGEN-DB.git






	Add the updated trame file to the folder static-apps/version.





Danger

It’s very important to respect the name rule. This is because the download
button in the application will retrieve the last file using the file name
and the version number using a regular expression. You must therefore be
particularly careful with this name. The name structure is
YYYY-MM-DD_ACRONYME-PF_semaineXX_emergen_typage_vY.Y.Y.xlsx
whare you replace the Y.Y.Y by the version number. Fot example, when writing
this documentation the last trame file had the name:
YYYY-MM-DD_ACRONYME-PF_semaineXX_emergen_typage_v3.0.6.xlsx




	Test : The documentation for testing the code is available here: Code quality


	Repo update




git push origin NOM_BRANCHE





Than do a une merge request


	Connect to the server hosting the application


	Update the code




sudo git pull origin master






	Image update




sudo docker-compose -f docker-compose.prod.yml pull web
sudo docker-compose -f docker-compose.prod.yml up -d
sudo docker-compose -f docker-compose.prod.yml exec web python manage.py collectstatic --no-input --clear
sudo docker system prune -a -f





And ONLY in case column descrition changes:

docker-compose -f docker-compose.prod.yml exec web python manage.py load_description





Extremely rare case : the connexion to the registry is active, but this connexion may be lost.
You can use the following command to reconnecter:

sudo docker login registry.gitlab.com





8. Notify users - In the admin page, in the AUTHENTIFICATION ET AUTORISATION, click on Utilisateurs.
Select all the users, then in actions : Send email.



Users update

Frequency  : Variable (important at the beginning of the project than decreasing)

This part is detailed here : Page d’administration


Note

As a reminder, the file must be in CSV, Semicolon separator and Unicode encoding (UTF-8)





Description update

Frequency  : Rare

Uniquement lors de l’ajout de nouvelle colonne ou de la modification des descriptions.

This part is detailed here : Page d’administration



Annotation update

Fréquence  : Rare

This is currently under developement for an attempt at automatic indexing.

This part is detailed here : Page d’administration



Static files

Fréquence  : Rare

L’architecture de l’application impose de mettre à jour de temps en temps les fichiers statiques.
Par exemple, lors de l’ajout d’un nouveau fichier trame.

Les étapes sont :


	Connect to your server and go to the application folder


	Updating the git (as static files pass through Gitlab, the aim is to to have a repo that’s always up to date)




sudo git pull origin master






	Static files update




sudo docker-compose -f docker-compose.prod.yml exec web python manage.py collectstatic --no-input --clear







The documentation

Fréquence  : Rare

The documentation is written in sphinx and all the explanations needed to manage it are here: Gestion de la documentation

Documentation is automatically generated when the image is created in the Gitlab CI.



Shut down and restart the application

Fréquence  : Rare

sudo docker-compose -f docker-compose.prod.yml down
sudo docker-compose -f docker-compose.prod.yml up -d





Extremely rare case:

sudo systemctl start docker







Compilation of the Go scripts

docker-compose -f docker-compose.prod.yml exec web sh
cd scripts
wget https://go.dev/dl/go1.17.8.linux-amd64.tar.gz
rm -rf /usr/local/go && tar -C /usr/local -xzf go1.17.8.linux-amd64.tar.gz
export PATH=$PATH:/usr/local/go/bin





The « scripts » folder contains 5 folder, each containing a specific Go script.


	export_sequences_fasta_resultID: export all the results with a header build from the uniqueID.




cd export_sequences_fasta_resultID
go build export_sequences_fasta_resultID.go






	export_sequences_fasta_seqID: export all the results with a header build from the sequence id.




cd export_sequences_fasta_seqID
go export_sequences_fasta_seqID.go





3) export_sequences_tsv: export all the results in a tsv file.
.. code-block:: bash


cd export_sequences_tsv
go export_sequences_tsv.go





	export_metadata_sequences: export all the results and their sequences.




cd export_metadata_sequences
go export_metadata_sequences.go






	export_metadata: export all the results




cd export_metadata
go export_metadata.go







EMERGEN-DB dashboards generation on the IFB cluster

Moving into the right project

cd /shared/projects/emergen_ifb/emergen-external-reports





Creation/update of the Singularity image

singularity build rtools4emergen.sif docker://registry.gitlab.com/ifb-elixirfr/covid19/rtools4emergen:latest





Start the job with slurm manually

sbatch generate_dashboard_report.sh





where generate_dashboard_report.sh

#!/bin/bash
module load singularity
cd /shared/projects/emergen_ifb/emergen-external-reports
# singularity build rtools4emergen.sif docker://registry.gitlab.com/ifb-elixirfr/covid19/rtools4emergen:latest
singularity run rtools4emergen.sif bash -c "Rscript --vanilla generate_dashboard_report.R XXXXXXXXXXXXX"
curl -X 'POST' \
'https://emergen-db.france-bioinformatique.fr/fr/api/external/report/upload/' \
-H 'accept: application/json' \
-H 'Content-Type: multipart/form-data' \
-H 'Authorization: Token XXXXXXXXXXXXX' \
-F 'category=Dashboard' \
-F 'external_report=@dashboard.html' \
-F 'public=false' \
-F 'teamNames=IFB' \
-F 'type_file=HTML' \
-F 'update=true'





XXXXXXXXXXX is your Token in EMERGEN-DB and generate_dashboard_report.R

#!/usr/bin/env Rscript
args = commandArgs(trailingOnly=TRUE)
if (length(args)==0) {
stop("At least one argument must be supplied (emergen_token).n", call.=FALSE)
}
library(Rtools4Emergen)
emergenToken=args[1]
generate_dashboard_report(emergenToken = emergenToken)





The documentation is also available: Doc Dashboard [https://gitlab.com/ifb-elixirfr/covid19/rtools4emergen/-/wikis/G%C3%A9n%C3%A9ration-du-Dashboard-sur-le-cluster-de-l'IFB]





            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Routine Update Pangolin/Nextclade


Verification

To verify if EMERGEN-DB uses the lastest version of Pangolin/Nextclade:


	Open Admin and go to Nextclade or Pango tables




[image: nextclade/pangolin table]

	On the search bar of the table you can the check the version displayed




Nextclade:

[image: admin nextclade tavble]
Panglin:

[image: admin pangolin table]

	Compare these versions to the lastest releases of Pangolin/Nextclade in Github:


Pangolin datasets : https://github.com/cov-lineages/pangolin-data/releasess
pangolin software : https://github.com/cov-lineages/pangolin/releases
Nextclade : https://github.com/nextstrain/nextclade/releases








if the versions matches the releases, the tools are up to date, if not contact the team working on the workflow to make the update support-emergen-workflows@groupes.france-bioinformatique.fr


Danger

After every update, it is required to relaunch the workflow for all the sequences in EMERGEN-DB
to be conmpletely up to date







            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Outils notables


Django


	django-extensions pour la génération automatisée du modèle en UML (Unified Modeling Language) de la base de données sous forme d’un graphique png (voir par exemple Database)


	django-auth-ldap pour la  connexion sécurisé vie le LDAP de l’IFB


	djangorestframework , Open API et Swagger pour la création et la visualisation de l’API






Asynchrone


	Celery


	Redis


	Flower






Modules Python


	Pandas pour la lecture et la manipulation du fichier Excel


	Sphinx pour l’écriture de la documentation


	Flake8 et coverage pour contrôler la  qualité du code (https://flake8.pycqa.org/en/latest/ )


	Gunicorn  serveur web HTTP WSGI





Note

L’ensemble des modules utilisés sont enregistrés dans le fichier requirements.txt [https://gitlab.com/ifb-elixirfr/covid19/EMERGEN-DB/-/blob/master/requirements.txt]





Web


	Bootstrap 5 : pour le style de l’application ( https://getbootstrap.com/ )


	chart js : pour générer des graphes dynamiques ( https://www.chartjs.org/ )


	Datatable : pour explorer simplement les tableaux ( https://datatables.net/ )


	Leaflet : pour générer une carte dynamique (https://leafletjs.com/)








            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Requirements


Docker

The EMERGEN-DB application was developed using a Docker containerization approach
which improves the reproducibility of the analyses.
We use Docker to develop and manage EMERGEN-DB. We invite you to verify that
the following requirements are satisfied before trying to bootstrap
the application:


	Docker 20.10.5+ [https://docs.docker.com/get-docker/]


We recommend you to follow Docker’s official documentations to install
required docker tools (see links above).To help you, explanatory videos for each
operating system are available here [https://www.bretfisher.com/installdocker/]








Docker must be on for the duration of EMERGEN-DB use.



Docker-compose

The EMERGEN-DB application is composed of several services running in separate docker
containers. To make them work together, we use Docker-compose. Below is the link to the
installation page proposed by Docker :


	Docker-compose 1.29.0+ [https://docs.docker.com/compose/install/]






GitLab

As the project is currently in a
[private GitLab repository](https://gitlab.com/ifb-elixirfr/covid19/EMERGEN-DB),
you need GitLab credentials and these credentials must have been added to the
collaborators group of the repository in order to have access to the code and
the docker image available in its registry.

Please, contact the owners of the EMERGEN-DB GitLab repository to be added to the
authorized collaborators.





            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Development


Note

For linux users, it is necessary to add sudo before all docker commands.




Start dev instance


Step 1 : Open a terminal


	Windows [https://youtu.be/uE9WgNr3OjM/]


	Mac OSX [https://www.youtube.com/watch?v=QROX039ckO8]


	Linux [https://linuxconfig.org/how-to-open-a-terminal-on-ubuntu-bionic-beaver-18-04-linux]






Step 2 : Clone project

git clone https://gitlab.com/ifb-elixirfr/covid19/EMERGEN-DB.git
cd EMERGEN-DB







Step 3: Run docker compose


Avertissement

Docker must always be switched on for any installation and use of EMERGEN-DB !



# Run docker-compose
docker-compose up -d --build

# Migrate models into database and
docker-compose exec web python manage.py migrate

# Load data
docker-compose exec web python manage.py load_region
docker-compose exec web python manage.py load_departement
docker-compose exec web python manage.py load_description

# Create materialized view
docker-compose exec web python manage.py generate_mat_view_dep_reg
docker-compose exec web python manage.py generate_mat_view_team_auth_group

# Import GISAID information
docker-compose exec web python manage.py load_gisaid_instruction
docker-compose exec web python manage.py load_ena_instruction

# Create super user
docker-compose exec web python manage.py createsuperuser





EMERGEN-DB is running. You can open a web browser and use it in the following url : http://localhost:8000/.

After the superuser creation, open admin using the following link http://localhost:8000/admin/auth/user/,
and connect using the username and password created in the comand above.


Note

Before submitting data, do not forget to add users. An example file is
available with random users (static-apps/datafile/membres-emergen_test.csv)
and data working with these users (static-apps/datafile/2021-04-09_IFB-bidon_semaine14_emergen_typage_v1.8.xlsx).
This data does not reflect reality and is fictitious.




Note

You only need to build the application once. If docker is always running, all you need to do is use:
docker-compose up.






Useful commands

List of useful command lines in test instance:


	Close EMERGEN-DB : docker-compose down.


	Restart EMERGEN-DB : docker-compose up -d.


	Rebuild EMERGEN-DB: docker-compose up -d --build.


	Get logs : docker-compose up -d logs -f.


	Populate with dummy data : bash populate_exemple_test.sh.


	Generate UML schema : docker-compose exec web python manage.py graph_models -a -o static-apps/img/EMERGEN-DB_models.png.


	Python prompt : :code: docker-compose -f docker-compose.prod.yml exec web python manage.py shell.








            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Django


Avertissement

Lors du développement, Docker doit être actif et une instance de développement doit être active (voir section dédiée).




Create a new app

mkdir apps/new-app
docker-compose exec web python manage.py startapp new-app apps/new-app





Add in settings.py file in INSTALLED_APPS.



Composition of a Django application

A Django application is mainly composed:


	A view.py file which will be the functions that will allow to send data to web pages


	Template files: which will receive data and display them. These files are in HTML format


	A urls.py file which gathers all the addresses of the application to make the templates accessible from a web browser


	A tests.py file to write all the unit and functional test functions


	A models.py file which contains the definition of the database tables (which will be translated into SQL in our case)


	An admins.py file to add a data table in the Django administration page






Make migrations in database

docker-compose exec web python manage.py makemigrations
docker-compose exec web python manage.py migrate









            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Code quality


Overview

Adding code to GitLab is subject to a series of code quality checks through continuous
integration. We recommend that you run these checks before submission. Please note that
the coverage rate is set at 100% and no errors at Flake8.



Coverage

If docker-compose is running in test mode (docker-compose up -d --build)

docker-compose exec web coverage run --omit='manage.py' manage.py test apps/
docker-compose exec web coverage html







Flake8

If docker-compose is running

Note : In order not to fail at the time of continuous integration, no errors should be detected.

Documentation : Flake8 [https://flake8.pycqa.org/en/latest/index.html]

docker-compose exec web flake8 --exclude='venv/,*migrations*,gisaid_cli2/'









            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Database


Overview

The database used in this project is postgreSQL [https://www.postgresql.org/]



Connection

If docker-compose is running

docker exec -f docker-compose.prod.yml -it emergen-db_db_1 psql -U postgres -W postgres







UML schemas

To generate UML schema in png and store in static-apps/img/ (the image is thus usable in the application).
We use django-extensions [https://github.com/django-extensions/django-extensions] , pydotplus [https://pypi.org/project/pydotplus/]
and graphviz [https://pypi.org/project/graphviz/] .

Note : Docker-compose must be running

docker-compose -f docker-compose.prod.yml  exec web python manage.py graph_models -a -o static-apps/img/EMERGEN-DB_models.png





Result

[image: UML]


Create table

To create a table in the database, we use the Django ORM. In each application of
the Django project (home, collector, stats and api)
you will find a models.py file. The declaration of the tables is done in these files.

Then you have to translate these tables (makemigrations) and migrate the tables into the database.


Avertissement

Docker and EMERGEN-DB must always be switched on !



docker-compose exec web python manage.py makemigrations
docker-compose exec web python manage.py migrate







Clear database (danger area)


Avertissement

Be careful, these actions are final and all data will be permanently lost !



If you want to delete the table and all the « translations » to make a clean database,
for example when fields of a table are updated, you can use the following commands :


Avertissement

Did you read the warning below correctly?



# Stop application
docker-compose down # if EMERGEN-db is running

# Delete database
docker-compose rm db

# Remove migrations django files
find . -path "*/migrations/*.py" -not -name "__init__.py" -delete
find . -path "*/migrations/*.pyc"  -delete

# Start application
docker-compose up

# Make migration
docker-compose exec web python manage.py makemigrations
docker-compose exec web python manage.py migrate

# Populate database
docker-compose exec web python manage.py load_region
docker-compose exec web python manage.py load_departement
docker-compose exec web python manage.py load_description









            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Application API

The EMERGEN-DB API is built from the Django REST framework whose official
website  is available here [https://www.django-rest-framework.org/].


How to add an API?


	Step 1 - Create a serializer in the serializers.py


	Step 2 - Create a view in view.py


	Step 3 - Create a url to access the API in the ulrs.py ;


	Step 4 - Test the API in the test.py file. Many examples are already available in the file.




A complete example is available on the official documentation [https://www.django-rest-framework.org/tutorial/1-serialization/]
and APIs are already available in the application. They can help you in the structure
to follow.



Key files of the « API » application


serializers.py

The EMERGEN-DB API is built from the Django REST framework. To format the results
returned by the API, serializers are created whose official documentation is
here [https://www.django-rest-framework.org/tutorial/1-serialization/] :


	
class apps.api.serializers.CountByTechSerializer(*args, **kwargs)

	Count by technology serializer


	
class Meta

	Fields return by serializer


	
model

	alias de apps.collector.models.result










	
get_Count(res)

	The function get_Count returns the count of objects based on certain
conditions, depending on the user’s role and group membership.


	Paramètres

	res – The parameter res is a dictionary that contains the key
« technologie_sequencage ». The value of this key is used to filter
the result objects in the database



	Renvoie

	The code is returning the count of objects in the « result »
model that meet certain conditions. If the user is a superuser,
data analyst, or  manager, it returns the count of objects where
the « technologie_sequencage » field matches the value provided in
the « res » parameter. If the user is not one of those roles,
it returns the count of objects where the « 














	
class apps.api.serializers.CountByVarSerializer(*args, **kwargs)

	Count by variants serializer


	
class Meta

	Fields return by serializer


	
model

	alias de apps.collector.models.result










	
get_Count(res)

	The function get_Count returns the count of objects based on certain
conditions, depending on the user’s role and the provided result name.


	Paramètres

	res – The parameter « res » is a dictionary that contains the
name of the result



	Renvoie

	The code is returning the count of objects that meet the
specified conditions. If the user is a superuser, data analyst,
or manager, it returns the count of objects where the
« resultat__name » field matches the value provided in the
« res » parameter. If the user is not one of those roles, it
filters the objects based on the user’s group membership and
returns the count










	
get_Resultat(res)

	The function get_Resultat checks the user’s role and returns a result
based on their permissions.


	Paramètres

	res – The parameter res is a dictionary that contains the
result of some operation. It is assumed to have a key called « res »
which holds the actual result value



	Renvoie

	The code is returning the value of res[« res »].














	
class apps.api.serializers.departementSerializer(*args, **kwargs)

	Departement serializer


	
class Meta

	Fields return by serializer


	
model

	alias de apps.stats.models.departement










	
get_count_var(departement)

	The function get_count_var returns the count of objects based on
certain conditions related to the user’s role and department.


	Paramètres

	departement – The departement parameter represents a department
object. It is used to filter the results based on the code of the
department



	Renvoie

	the count of objects in the « result » model that meet certain
conditions. The conditions depend on the user’s role and the
department code. If the user is a superuser, data analyst,
or manager, the count is based on the department code only.
If the user is not one of those roles, the count is based on the
department code and the user’s group membership














	
class apps.api.serializers.experimentSerializer(*args, **kwargs)

	
	
class Meta

	Fields return by serializer


	
model

	alias de apps.home.models.experiment










	
get_Team(experiment)

	The function returns the name of the team associated with a given
experiment.


	Paramètres

	experiment – The « experiment » parameter is an object that
represents an experiment



	Renvoie

	The code is returning the name of the team associated with
the given experiment.














	
class apps.api.serializers.regionSerializer(*args, **kwargs)

	Region serializer


	
class Meta

	Fields return by serializer


	
model

	alias de apps.stats.models.region










	
get_count_var(region)

	The function get_count_var returns the count of result objects
based on the region parameter and the user’s permissions.


	Paramètres

	region – The « region » parameter is an object that represents a
specific region. It likely has a « code » attribute that is used
in the filtering of the queryset



	Renvoie

	the count of objects in the « result » model that meet certain
conditions. The conditions depend on the user’s role and the region
code. If the user is a superuser, data analyst, or manager,
the count is based on the « departement_preleveur__region__code »
field. If the user is not one of those roles, the count is based














	
class apps.api.serializers.resultsSerializer(*args, **kwargs)

	Result serializer


	
class Meta

	Fields return by serializer


	
model

	alias de apps.collector.models.result










	
get_Labo_sequenceur(result)

	The function « get_Labo_sequenceur » returns the name of the
labo_sequenceur attribute of the given result object.


	Paramètres

	result – The parameter « result » is an object that contains
information about a labo sequenceur



	Renvoie

	the name of the labo_sequenceur attribute of the result
object.










	
get_Resultat(result)

	The function get_Resultat returns the variant name from the
auto_result field of a queryset element.


	Paramètres

	result – A queryset element



	Renvoie

	the Variant name from the auto_result field of the result
queryset element.










	
get_dep_prelev(result)

	The function « get_dep_prelev » returns the code of the department of
the prelevor if it exists, otherwise it returns None.


	Paramètres

	result – The parameter « result » is an object that contains
information about a prelevement (sampling). It likely has
attributes such as « departement_preleveur » which represents
the department from which the sampling was taken



	Renvoie

	The code is returning the code of the department if the
result has a non-null value for the « departement_preleveur »
attribute. If the « departement_preleveur » attribute is null,
it returns None.















tasks.py


	
exception apps.api.tasks.TaskFailure

	




	
apps.api.tasks.create_tar_gz(typeheader, seq, res, listNotIn, task_ID, folderName, tarName)

	The create_tar_gz function generates a tar.gz file containing fasta
sequences and their corresponding metadata.


	Paramètres

	
	typeheader – The typeheader parameter is a string that represents
the type of header to be generated for each sequence record


	seq – A list of sequence records. Each record should have a
« sequence » attribute


	res – The res parameter is a list of results. It is used in
the else block of the code to iterate over both the seq and res
lists simultaneously. Each record in seq is paired with the
corresponding resu in res using


	listNotIn – A list of UIDs that are not found in the sequence data


	task_ID – The task ID is a unique identifier for the task being
performed. It is used to create a directory and name the files
associated with the task


	folderName – The name of the folder where the files will be stored


	tarName – The tarName parameter is the name of the resulting
tar.gz file that will be generated













	
apps.api.tasks.generate_header(typeheader, record, res)

	The function generate_header generates the appropriate header based
on the given typeheader parameter.


	Paramètres

	
	typeheader – The parameter « typeheader » is a string that
specifies the type of header to generate. It can have three possible
values: « Result_ID », « Sequence_ID », or « Human_readable »


	record – The record parameter is an object that contains
information about a specific record. It likely has attributes such
as result_id, seq_id, and others that are used to generate the
appropriate header


	res – The parameter « res » is an object that contains information
about a result. It has the following attributes:






	Renvoie

	the appropriate header based on the value of the « typeheader »
parameter.











ulrs.py

The urls.py file contains :


	The addresses of the various GET APIs that begin with api/ ;


	A special address for the API POST (sending Excel files via the API) ;


	An address for the OPEN API [https://www.openapis.org/] page ;


	An address to display the APIs by SWAGGER [https://swagger.io/tools/swagger-ui/]









            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Application Collector

The HOME application contains the general pages of the EMERGEN-DB application.


Templates

The HOME application contains 3 templates :


	about.html : about page


	index.html : home page


	profile.html : profile page






Key files of the « COLLECTOR » application


management.commands


load_description.py


	
class apps.collector.management.commands.load_description.Command(stdout=None, stderr=None, no_color=False, force_color=False)

	
	
handle(*args, **kwargs)

	SUMMARY LINE

Import description column from template

HOW TO USE

docker-compose exec web python manage.py load_description





Add -f docker-compose.prod.yml in Prod


Important

The files are stored: . They must be named according
to thesyntax proposed in the following examples:


	YYYY-MM-DD_ACRONYME-PF_semaineXX_emergen_typage_v1.1.xlsx


	YYYY-MM-DD_ACRONYME-PF_semaineXX_emergen_typage_v1.2.xlsx


	YYYY-MM-DD_ACRONYME-PF_semaineXX_emergen_typage_v1.3.xlsx


	…




The last version is automatically retrieved













load_variants.py


	
class apps.collector.management.commands.load_variants.Command(stdout=None, stderr=None, no_color=False, force_color=False)

	
	
add_arguments(parser)

	Get arg parser






	
handle(*args, **options)

	SUMMARY LINE

Import variants from template

HOW TO USE

docker-compose exec web python manage.py load_variants





Add -f docker-compose.prod.yml in Prod

You can add -f PATH/FILENAME to specify file use to load
description


Important

The files are stored: . They must be named according
to thesyntax proposed in the following examples:


	YYYY-MM-DD_ACRONYME-PF_semaineXX_emergen_typage_v1.1.xlsx


	YYYY-MM-DD_ACRONYME-PF_semaineXX_emergen_typage_v1.2.xlsx


	YYYY-MM-DD_ACRONYME-PF_semaineXX_emergen_typage_v1.3.xlsx


	…




The last version is automatically retrieved














admin.py


	
apps.collector.admin.custom_titled_filter(title)

	Function to custom filter title






	
apps.collector.admin.delete_model_and_files(modeladmin, request, queryset)

	Function to delete Excel entries and files






	
class apps.collector.admin.description_columnsAdmin(model, admin_site)

	
	
has_add_permission(request)

	Return True if the given request has permission to add an object.
Can be overridden by the user in subclasses.






	
has_delete_permission(request, obj=None)

	Return True if the given request has permission to change the given
Django model instance, the default implementation doesn’t examine the
obj parameter.

Can be overridden by the user in subclasses. In such case it should
return True if the given request has permission to delete the obj
model instance. If obj is None, this should return True if the given
request has permission to delete any object of the given type.










	
class apps.collector.admin.excel_fileAdmin(model, admin_site)

	Create and custom Excel file model admin for admin page


	
get_groups(obj)

	Get user submitter group






	
has_add_permission(request)

	Return True if the given request has permission to add an object.
Can be overridden by the user in subclasses.






	
has_delete_permission(request, obj=None)

	Return True if the given request has permission to change the given
Django model instance, the default implementation doesn’t examine the
obj parameter.

Can be overridden by the user in subclasses. In such case it should
return True if the given request has permission to delete the obj
model instance. If obj is None, this should return True if the given
request has permission to delete any object of the given type.










	
apps.collector.admin.export_all_to_tsv_admin(modeladmin, request, queryset)

	Function to run async export of selected results to Excel in admin






	
apps.collector.admin.export_zip(modeladmin, request, queryset)

	Function to export in zip all Excels






	
class apps.collector.admin.genomeAdmin(model, admin_site)

	
	
has_add_permission(request)

	Return True if the given request has permission to add an object.
Can be overridden by the user in subclasses.






	
has_delete_permission(request, obj=None)

	Return True if the given request has permission to change the given
Django model instance, the default implementation doesn’t examine the
obj parameter.

Can be overridden by the user in subclasses. In such case it should
return True if the given request has permission to delete the obj
model instance. If obj is None, this should return True if the given
request has permission to delete any object of the given type.










	
class apps.collector.admin.multifasta_fileAdmin(model, admin_site)

	
	
has_add_permission(request)

	Return True if the given request has permission to add an object.
Can be overridden by the user in subclasses.






	
has_delete_permission(request, obj=None)

	Return True if the given request has permission to change the given
Django model instance, the default implementation doesn’t examine the
obj parameter.

Can be overridden by the user in subclasses. In such case it should
return True if the given request has permission to delete the obj
model instance. If obj is None, this should return True if the given
request has permission to delete any object of the given type.










	
class apps.collector.admin.nextcladeAdmin(model, admin_site)

	
	
has_add_permission(request)

	Return True if the given request has permission to add an object.
Can be overridden by the user in subclasses.






	
has_delete_permission(request, obj=None)

	Return True if the given request has permission to change the given
Django model instance, the default implementation doesn’t examine the
obj parameter.

Can be overridden by the user in subclasses. In such case it should
return True if the given request has permission to delete the obj
model instance. If obj is None, this should return True if the given
request has permission to delete any object of the given type.










	
class apps.collector.admin.pangoAdmin(model, admin_site)

	
	
has_add_permission(request)

	Return True if the given request has permission to add an object.
Can be overridden by the user in subclasses.






	
has_delete_permission(request, obj=None)

	Return True if the given request has permission to change the given
Django model instance, the default implementation doesn’t examine the
obj parameter.

Can be overridden by the user in subclasses. In such case it should
return True if the given request has permission to delete the obj
model instance. If obj is None, this should return True if the given
request has permission to delete any object of the given type.










	
class apps.collector.admin.population_statAdmin(model, admin_site)

	
	
changelist_view(request, extra_context=None)

	The “change list” admin view for this model.






	
has_add_permission(request)

	Return True if the given request has permission to add an object.
Can be overridden by the user in subclasses.






	
has_delete_permission(request, obj=None)

	Return True if the given request has permission to change the given
Django model instance, the default implementation doesn’t examine the
obj parameter.

Can be overridden by the user in subclasses. In such case it should
return True if the given request has permission to delete the obj
model instance. If obj is None, this should return True if the given
request has permission to delete any object of the given type.










	
apps.collector.admin.request_generator(UID_selected)

	Function to generate request to export results to excel






	
class apps.collector.admin.resultAdmin(model, admin_site)

	Create and custom result model admin for admin page


	
has_add_permission(request)

	Return True if the given request has permission to add an object.
Can be overridden by the user in subclasses.






	
has_delete_permission(request, obj=None)

	Return True if the given request has permission to change the given
Django model instance, the default implementation doesn’t examine the
obj parameter.

Can be overridden by the user in subclasses. In such case it should
return True if the given request has permission to delete the obj
model instance. If obj is None, this should return True if the given
request has permission to delete any object of the given type.






	
list_display_links = None

	








	
class apps.collector.admin.result_statAdmin(model, admin_site)

	
	
has_add_permission(request)

	Return True if the given request has permission to add an object.
Can be overridden by the user in subclasses.






	
has_delete_permission(request, obj=None)

	Return True if the given request has permission to change the given
Django model instance, the default implementation doesn’t examine the
obj parameter.

Can be overridden by the user in subclasses. In such case it should
return True if the given request has permission to delete the obj
model instance. If obj is None, this should return True if the given
request has permission to delete any object of the given type.






	
list_display_links = None

	








	
class apps.collector.admin.variantsAdmin(model, admin_site)

	Create and custom result model admin for admin page


	
changelist_view(request, extra_context=None)

	The “change list” admin view for this model.






	
has_add_permission(request)

	Return True if the given request has permission to add an object.
Can be overridden by the user in subclasses.






	
has_delete_permission(request, obj=None)

	Return True if the given request has permission to change the given
Django model instance, the default implementation doesn’t examine the
obj parameter.

Can be overridden by the user in subclasses. In such case it should
return True if the given request has permission to delete the obj
model instance. If obj is None, this should return True if the given
request has permission to delete any object of the given type.











models.py


	
class apps.collector.models.description_columns(*args, **kwargs)

	Description column table


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	








	
apps.collector.models.ensure_datetime(d)

	Takes a date or a datetime as input, outputs a datetime






	
class apps.collector.models.excel_file(*args, **kwargs)

	Excel file table


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	








	
class apps.collector.models.genome(*args, **kwargs)

	Genome table


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	








	
class apps.collector.models.multifasta_file(*args, **kwargs)

	Fasta file table


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	








	
class apps.collector.models.nextclade(*args, **kwargs)

	Nextclade table


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	








	
class apps.collector.models.pango(*args, **kwargs)

	Pango table


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	








	
class apps.collector.models.population_stat(*args, **kwargs)

	The population table used in the stats


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	








	
class apps.collector.models.result(*args, **kwargs)

	Result table


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	




	
clean()

	Clean function to check some fields after database checks










	
class apps.collector.models.result_stat(*args, **kwargs)

	result_stats table


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	








	
apps.collector.models.validate_FINESS(value)

	Validator : FINESS géographique du laboratoire préleveur


	Paramètres

	value (str) – numéro de prélèvement



	Lève

	ValidationError – Value is not alphanumeric










	
apps.collector.models.validate_Longeur(value)

	Validator : longueur du séquençage


	Paramètres

	value (string) – Length of sequencing



	Lève

	ValidationError – Value is not in list of accepted lengths










	
apps.collector.models.validate_Techno(value)

	Validator : Technologie


	Paramètres

	value (string) – Technology name



	Lève

	ValidationError – Value is not in list of accepted technologies










	
apps.collector.models.validate_anneeNaissance(value)

	Validator : Année de naissance


	Paramètres

	value (int) – Year of birth



	Lève

	ValidationError – Value is not between 1990 and actual year










	
apps.collector.models.validate_cp(value)

	Validator : Code postal


	Paramètres

	value (int) – postal code



	Lève

	ValidationError – Value is not numeric or unknown










	
apps.collector.models.validate_date(value)

	Validator : Date


	Paramètres

	value (date) – Date (format : YYYY-MM-DD)



	Lève

	ValidationError – Value is empty, not in good format or in the future.










	
apps.collector.models.validate_date_prelev(value)

	Validator : Date de prélèvement


	Paramètres

	value (date) – Date of sampling (format : YYYY-MM-DD)



	Lève

	ValidationError – Value is not in good format










	
apps.collector.models.validate_genre(value)

	Validator : genre


	Paramètres

	value (string) – genre



	Lève

	ValidationError – Value is not in list of accepted lengths










	
apps.collector.models.validate_indic_seq(value)

	Validator : indication de séquençage


	Paramètres

	value (int) – 0 if not indicated and 1 if indicated



	Lève

	ValidationError – Value is not : 0, 1 or “”










	
apps.collector.models.validate_numPrev(value)

	Validator : numéro de prélèvement


	Paramètres

	value (string) – numéro de prélèvement



	Lève

	ValidationError – Value is not alphanumeric










	
class apps.collector.models.variants(*args, **kwargs)

	Variants table


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	









test.py


	
class apps.collector.tests.collectorTestCase(methodName='runTest')

	Test for collector app


	
setUp()

	Hook method for setting up the test fixture before exercising it.






	
tearDown()

	Hook method for deconstructing the test fixture after testing it.






	
test_a_simpleFilter()

	Test simpleFilter






	
test_actions_del()

	Test admin action : delete entries






	
test_actions_export_all_to_tsv_async_admin()

	Test admin action : export results






	
test_actions_zip()

	Test admin action : zip






	
test_admin_custom_titled_filter()

	Test admin : change filter title






	
test_admin_genome_functions()

	Test admin : get groups






	
test_admin_get_groups()

	Test admin : get groups






	
test_admin_population()

	test the table result_stat






	
test_admin_result_stat_functions()

	test the table result_stat






	
test_ajax_description()

	Test ajax return : description column






	
test_collector_export()

	Test post validate to save data






	
test_collector_export_GISAID()

	Test export GISAID files






	
test_collector_get()

	Test get import page






	
test_collector_post_bad_column()

	Test post bad file (with bad column names)






	
test_collector_post_bad_data()

	Test post bad file (with non-conformities)






	
test_collector_post_bad_data_except()

	Test post file with exception






	
test_collector_post_bad_fasta_except()

	Test post fasta file with exception






	
test_collector_post_bad_file()

	Test post bad file (with bad format)






	
test_collector_post_bad_file_fasta()

	Test post bad fasta file (with bad format)






	
test_collector_post_cancel()

	Test cancel with good file






	
test_collector_post_cancel_wrong()

	Test cancel with bad file






	
test_collector_post_duplicated()

	Test post data in same file






	
test_collector_post_error_prefix()

	Test post bad file (with error prefixe)






	
test_collector_post_good_data()

	Test post good file






	
test_collector_post_good_data_date()

	Test post good file with specific date format






	
test_collector_post_good_data_same_name()

	Test post good file with same name






	
test_collector_post_two_submits()

	Test post bad file and corrected file






	
test_collector_post_validate()

	Test post validate to save data






	
test_collector_post_validate_remove_excel()

	Test post validate if excel file is removed






	
test_collector_post_validate_remove_fasta()

	Test post validate if fasta file is removed






	
test_collector_post_validate_wrong_data()

	Test post validate with bad file (with non-conformities)






	
test_collector_post_validate_wrong_data_bad_template()

	Test post validate with bad file (bad template)






	
test_collector_post_validate_wrong_data_except()

	Test post validate with bad file (with exception)






	
test_create_result_stats()

	test the create result_stat task






	
test_download_file()

	Test download link : file






	
test_download_file_bad_user()

	Test download link : file (not the owner)






	
test_download_file_fasta()

	Test download link : fasta file






	
test_download_file_fasta_bad_user()

	Test download link : fasta file (not the owner)






	
test_ensure_datetime()

	Test ensure_datetime






	
test_excel_file()

	Test zip file : admin, staff, no group and same group






	
test_isNum()

	Test Validator : is numeric






	
test_my_uploads_get()

	Test get my upload page






	
test_remove_accents()

	Test remove accent






	
test_request_as_json_desription_column()

	Test JSON return : desription columns name






	
test_request_as_json_uploads_admin()

	Test JSON return : uploads






	
test_request_as_json_uploads_no_group()

	Test JSON return : uploads (no group)






	
test_request_as_json_uploads_same_group()

	Test JSON return : uploads (same group as the submitter)






	
test_str_excel()

	Test model : get str from Excel file






	
test_str_variant()

	Test model : get str from variant






	
test_upload_population_bad_file()

	Test admin upload variant bad file






	
test_upload_population_data()

	Test admin upload variant bad extension






	
test_upload_population_data_bad_extension()

	Test admin upload population data






	
test_upload_variant_bad_extension()

	Test admin upload variant bad extension






	
test_upload_variant_bad_file()

	Test admin upload variant bad file






	
test_upload_variants()

	Test admin upload variants






	
test_val2bool()

	Test Validator : value to boolean






	
test_validate_anneeNaissance()

	Test Validator : année de naissance






	
test_validate_cp()

	Test Validator : Code postal






	
test_validate_date()

	Test Validator : date






	
test_validate_date_prelev()

	Test Validator : Date du prélèvement






	
test_validate_indic_seq()

	Test Validator : indication de séquençage






	
test_validate_longeur()

	Test Validator : Longueur du séquençage






	
test_validate_numPrev()

	Test Validator : numéro de prélèvement






	
test_validate_techno()

	Test Validator : Technologie de séquençage






	
test_variants()

	Test variant management commands : without param






	
test_variants_bad_file()

	Test variant management commands : bad file format






	
test_variants_bad_path()

	Test variant management commands : bad path file






	
test_zip()

	Test zip file : admin, staff, other group and same group











url.py

The urls.py file contains :


	Upload/Import page ;


	My upload page : list of submission by the user and his/her group ;


	Export page ;


	
	Json return results
	
	Column descriptions


	Upload list










	
	Download url
	
	Download specific file


	Download zip of files










	Documentation pages ;






view.py


	
apps.collector.views.df_var_week_report(query)

	Create a dataframe from a query composed by 3 fields
- year_week (concatenation of year and week)
- Activity (count of labo_sequenceur__name)
- Team name (labo_sequenceur__name)


	Paramètres

	query (sueryset) – 



	Renvoie

	Data frame of team sequencing activity per week










	
apps.collector.views.download_excel_all(request)

	Request and return link to download all group results in Excel file






	
apps.collector.views.download_fasta_file(request, filename)

	Request and return link to download Excel file






	
apps.collector.views.download_file(request, filename)

	Request and return link to download Excel file






	
apps.collector.views.download_file_all(request, filename)

	Request and return link to download a Excel file with all results






	
apps.collector.views.download_files(request)

	Request and return link to download zip of Excel folder






	
apps.collector.views.download_tar_gz(request, filename)

	Request and return link to download tag.gz file






	
apps.collector.views.my_uploads(request)

	Request group and render my upload template






	
apps.collector.views.report_var_collection_date(request)

	Export report by variant and week






	
apps.collector.views.request_as_json_desription_column(request)

	Request and return column descriptions in JSON format






	
apps.collector.views.request_as_json_uploads(request)

	Request and return upload in JSON format






	
apps.collector.views.upload_file(request)

	Import and control Excel file


	Renvoie

	Render upload template














            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Application Community

The Community application contains the pages of Community.


Templates

The stats application contains 4 templates :


	publication_detail.html : community page that displays the detail about a certain publication.


	publication_edit.html : comminuty page that allows the manager or the administrator to edit a certain publication.


	publication_list.html : main page that lists all the publications.


	publication_new.html : page that allows the user to create a new publication.






Key files of the « Community » application


admin.py


	
class apps.community.admin.CommunityCategoryAdmin(model, admin_site)

	Adding the CommunityCategory table in the Django admin and customizing
therendering






	
class apps.community.admin.CommunityPublicationAdmin(model, admin_site)

	Adding the CommunityCategory table in the Django admin and customizing the
rendering







model.py


	
class apps.community.models.CommunityCategory(*args, **kwargs)

	community category model table


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	








	
class apps.community.models.CommunityPublication(id, category, title, description, content, author, date)

	
	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	








	
class apps.community.models.PublicationForm(*args, **kwargs)

	
	
property media

	Return all media required to render the widgets on this form.










	
class apps.community.models.Tag(id, label, color)

	
	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	









test.py


	
class apps.community.tests.TestCommunity(methodName='runTest')

	
	
setUp()

	Hook method for setting up the test fixture before exercising it.






	
test_community()

	Test community











view.py


	
apps.community.views.publication_delete(request, id)

	The function deletes a community publication and redirects to the
publication list page with a message.


	Paramètres

	
	request – The request parameter is an object that represents
the HTTP request made by the user. It contains information such as the
user making the request, the method used (GET, POST, etc.), and any
data sent with the request


	id – The « id » parameter in the « publication_delete » function is
the unique identifier of the publication that needs to be deleted






	Renvoie

	a redirect to the “publication_list” view with a message
parameter.










	
apps.community.views.publication_detail(request, id)

	The function « publication_detail » retrieves a specific community
publication object based on its ID, retrieves the tags associated with
the publication, and renders a template with the publication and tags
as context variables.


	Paramètres

	
	request – The request object represents the HTTP request made by
the user. It contains information such as the user’s browser,
IP address, and any data sent with the request


	id – The « id » parameter is the unique identifier of the
CommunityPublication object that we want to retrieve and display its
details






	Renvoie

	a rendered HTML template with the publication details and tags.










	
apps.community.views.publication_edit(request, id)

	The function publication_edit is used to edit a community publication
and save the changes.


	Paramètres

	
	request – The request object represents the HTTP request made by
the user. It contains information such as the user’s browser,
IP address, and any data sent with the request


	id – The « id » parameter is the unique identifier of the
CommunityPublication object that we want to edit. It is used to
retrieve the specific object from the database using the
get_object_or_404() function






	Renvoie

	a rendered HTML template called “publication_edit.html” with
the form and instance as context variables.










	
apps.community.views.publication_list(request, cat_id=None, tag_id=None, message=None)

	The publication_list function retrieves a list of publications based on
category and/or tag filters, and renders them in a template along with
other necessary data.


	Paramètres

	
	request – The request parameter is an object that represents
the HTTP request made by the user. It contains information such as the
request method (GET, POST, etc.), the user’s session, and any data
submitted with the request


	cat_id – The cat_id parameter is used to filter the publications
by a specific category. If a cat_id is provided, the function will
retrieve the publications that belong to that category


	tag_id – The tag_id parameter is used to filter the publications
based on a specific tag. If a tag_id is provided, the function will
retrieve the tag object with that ID and filter the publications to
only include those that have that tag


	message – The « message » parameter is used to pass a message to the
template. It can be used to display any kind of information or
notification to the user






	Renvoie

	a rendered HTML template with the following context variables:










	
apps.community.views.publication_new(request)

	The function publication_new renders a form to create a new
publication, saves the publication if the form is valid, and redirects
to the publication list page.


	Paramètres

	request – The request parameter is an object that represents
the HTTP request made by the user. It contains information about the
user, the requested URL, any submitted data, and other metadata related
to the request. In this code snippet, the request parameter is used
to access the user making the request



	Renvoie

	a rendered HTML template called “publication_new.html” along
with a form and a list of tags.














            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Application Data brokering

The data_brokering application contains the pages of Data brokering.


Key files of the « data_brokering » application


admin.py


	
class apps.data_brokering.admin.LabContactDetailCurationAdmin(model, admin_site)

	
	
has_add_permission(request)

	Return True if the given request has permission to add an object.
Can be overridden by the user in subclasses.










	
class apps.data_brokering.admin.LabContactDetailCurationFileAdmin(model, admin_site)

	
	
has_add_permission(request)

	Return True if the given request has permission to add an object.
Can be overridden by the user in subclasses.










	
class apps.data_brokering.admin.checklistAdmin(model, admin_site)

	
	
has_add_permission(request)

	Return True if the given request has permission to add an object.
Can be overridden by the user in subclasses.






	
has_delete_permission(request, obj=None)

	Return True if the given request has permission to change the given
Django model instance, the default implementation doesn’t examine the
obj parameter.

Can be overridden by the user in subclasses. In such case it should
return True if the given request has permission to delete the obj
model instance. If obj is None, this should return True if the given
request has permission to delete any object of the given type.










	
class apps.data_brokering.admin.databaseAdmin(model, admin_site)

	
	
has_add_permission(request)

	Return True if the given request has permission to add an object.
Can be overridden by the user in subclasses.






	
has_delete_permission(request, obj=None)

	Return True if the given request has permission to change the given
Django model instance, the default implementation doesn’t examine the
obj parameter.

Can be overridden by the user in subclasses. In such case it should
return True if the given request has permission to delete the obj
model instance. If obj is None, this should return True if the given
request has permission to delete any object of the given type.










	
class apps.data_brokering.admin.fieldAdmin(model, admin_site)

	
	
has_add_permission(request)

	Return True if the given request has permission to add an object.
Can be overridden by the user in subclasses.






	
has_delete_permission(request, obj=None)

	Return True if the given request has permission to change the given
Django model instance, the default implementation doesn’t examine the
obj parameter.

Can be overridden by the user in subclasses. In such case it should
return True if the given request has permission to delete the obj
model instance. If obj is None, this should return True if the given
request has permission to delete any object of the given type.










	
class apps.data_brokering.admin.submissionAdmin(model, admin_site)

	
	
has_add_permission(request)

	Return True if the given request has permission to add an object.
Can be overridden by the user in subclasses.










	
class apps.data_brokering.admin.submission_messageAdmin(model, admin_site)

	
	
has_add_permission(request)

	Return True if the given request has permission to add an object.
Can be overridden by the user in subclasses.











model.py


	
class apps.data_brokering.models.FinessCode(*args, **kwargs)

	Finess Code


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	








	
class apps.data_brokering.models.LabContactDetailCuration(*args, **kwargs)

	Laboratory Contact Details Curation


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	




	
clean()

	Clean function to check some fields after database checks










	
class apps.data_brokering.models.LabContactDetailCurationFile(*args, **kwargs)

	Laboratory Contact Details Curation file


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	








	
class apps.data_brokering.models.checklist(id, original_id, name, version, description, instruction, url, rawfile, database)

	
	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	








	
class apps.data_brokering.models.database(id, name, url, description)

	
	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	








	
class apps.data_brokering.models.field(id, name, description, format, restriction, requirement, unit, group, example, checklist)

	
	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	








	
class apps.data_brokering.models.submission(id, excel, fasta, team_origin, db, assigned_to, created, submission_by_ifb, closed, closed_date, closed_by)

	
	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	








	
class apps.data_brokering.models.submission_message(id, sub, date, message, message_by, message_type)

	
	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	









test.py


	
class apps.data_brokering.tests.dataBrokeringTestCase(methodName='runTest')

	
	
setUp()

	Hook method for setting up the test fixture before exercising it.






	
tearDown()

	Hook method for deconstructing the test fixture after testing it.






	
test_admin_checklist()

	Test admin checklist






	
test_admin_database()

	Test admin database






	
test_admin_field()

	Test admin field






	
test_contact_detail_curation()

	Test contact_detail_curation.






	
test_data_broker_only()

	Test data_broker_only






	
test_help_page()

	Test get help page











view.py


	
apps.data_brokering.views.database_help(request, db_name)

	Render database help template






	
apps.data_brokering.views.download_LabContactDetailCurationFile(request, filename)

	Request and return link to download LabContactDetailCurationFile






	
apps.data_brokering.views.metadata_detail(request, sub_id, db_name, status=None)

	Render metadata_detail template






	
apps.data_brokering.views.metadata_finish_detail(request, sub_id, db_name)

	Render metadata finish details






	
apps.data_brokering.views.submission_dashboard(request, db_name)

	Render database help template






	
apps.data_brokering.views.submission_list(request, db_name, data_broker=None)

	Render submission List







urls.py






            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Application ENA

The ENA application contains the pages to submit in ENA database.


Key files of the « ENA » application


admin.py


	
class apps.ena.admin.ena_submissionAdmin(model, admin_site)

	
	
has_add_permission(request)

	Return True if the given request has permission to add an object.
Can be overridden by the user in subclasses.






	
has_delete_permission(request, obj=None)

	Return True if the given request has permission to change the given
Django model instance, the default implementation doesn’t examine the
obj parameter.

Can be overridden by the user in subclasses. In such case it should
return True if the given request has permission to delete the obj
model instance. If obj is None, this should return True if the given
request has permission to delete any object of the given type.











model.py


	
class apps.ena.models.ENATeamProfile(*args, **kwargs)

	ENA team profile table


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	








	
class apps.ena.models.ENAUserProfile(*args, **kwargs)

	GISAID team profile table


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	








	
class apps.ena.models.ena_submission(*args, **kwargs)

	ENA submissions table


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	









test.py


	
class apps.ena.tests.TestPage(methodName='runTest')

	
	
setUp()

	Hook method for setting up the test fixture before exercising it.






	
test_admin_ena_submission()

	Test admin ena_submission






	
test_profile_ena_page()

	Test get profile ena page











view.py


	
apps.ena.views.enaProfile(request, test=False)

	Render profile template







urls.py






            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Application Explore

The EXPLORE application contains the actions to generate index mutation from
Nextclade.


Key files of the « Explore » application


apps.py


	
class apps.explore.apps.ExploreConfig(app_name, app_module)

	








            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Application GISAID

The GISAID application contains the pages to submit in GISAID database.


Key files of the « GISAID » application


admin.py


	
class apps.gisaid.admin.GisaidTeamProfileAdmin(model, admin_site)

	
	
has_add_permission(request)

	Return True if the given request has permission to add an object.
Can be overridden by the user in subclasses.






	
has_delete_permission(request, obj=None)

	Return True if the given request has permission to change the given
Django model instance, the default implementation doesn’t examine the
obj parameter.

Can be overridden by the user in subclasses. In such case it should
return True if the given request has permission to delete the obj
model instance. If obj is None, this should return True if the given
request has permission to delete any object of the given type.










	
class apps.gisaid.admin.GisaidUserProfileAdmin(model, admin_site)

	
	
has_add_permission(request)

	Return True if the given request has permission to add an object.
Can be overridden by the user in subclasses.






	
has_delete_permission(request, obj=None)

	Return True if the given request has permission to change the given
Django model instance, the default implementation doesn’t examine the
obj parameter.

Can be overridden by the user in subclasses. In such case it should
return True if the given request has permission to delete the obj
model instance. If obj is None, this should return True if the given
request has permission to delete any object of the given type.










	
class apps.gisaid.admin.gisaid_submissionAdmin(model, admin_site)

	
	
has_add_permission(request)

	Return True if the given request has permission to add an object.
Can be overridden by the user in subclasses.











model.py


	
class apps.gisaid.models.GisaidTeamProfile(*args, **kwargs)

	GISAID team profile table


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	








	
class apps.gisaid.models.GisaidUserProfile(*args, **kwargs)

	GISAID team profile table


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	








	
class apps.gisaid.models.gisaid_submission(*args, **kwargs)

	GISAID submissions table


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	









test.py


	
class apps.gisaid.tests.TestPage(methodName='runTest')

	
	
setUp()

	Hook method for setting up the test fixture before exercising it.






	
tearDown()

	Hook method for deconstructing the test fixture after testing it.






	
test_admin_gisaid_submission()

	Test admin gisaid_submission






	
test_detail_page()

	Test get detail submission page






	
test_get_and_update_finess_details()

	Test get_and_update_finess_details






	
test_gisaid_apis()

	Test api GISAID






	
test_permission_gisaid_page()

	Test get permission gisaid page






	
test_profile_gisaid_page()

	Test get profile gisaid page











view.py


	
apps.gisaid.views.gisaidProfile(request, test=False)

	Render profile template






	
apps.gisaid.views.permission_procedure_gisaid(request, team_id)

	Give permission to the IFB to submit the data to GISAID







urls.py






            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Application Home

The HOME application contains the general pages of the EMERGEN-DB application.


Templates

The HOME application contains 3 templates :


	about.html : about page


	index.html : home page


	profile.html : profile page






Key files of the « HOME » application


admin.py


	
class apps.home.admin.EMERGEN_DB(name='admin')

	Declaration custom admin page






	
class apps.home.admin.GroupAdmin(model, admin_site)

	Adding the User table in the Django admin and customizing the
rendering


	
has_add_permission(request)

	Return True if the given request has permission to add an object.
Can be overridden by the user in subclasses.






	
has_delete_permission(request, obj=None)

	Return True if the given request has permission to change the given
Django model instance, the default implementation doesn’t examine the
obj parameter.

Can be overridden by the user in subclasses. In such case it should
return True if the given request has permission to delete the obj
model instance. If obj is None, this should return True if the given
request has permission to delete any object of the given type.










	
class apps.home.admin.LocationTeamAdmin(model, admin_site)

	




	
class apps.home.admin.MeetUsProfileAdmin(model, admin_site)

	




	
class apps.home.admin.PageContentAdmin(model, admin_site)

	Adding the PageContent table in the Django admin and customizing the
rendering






	
class apps.home.admin.ProfileAdmin(model, admin_site)

	Adding the User table in the Django admin and customizing the
rendering


	
has_add_permission(request)

	Return True if the given request has permission to add an object.
Can be overridden by the user in subclasses.






	
has_delete_permission(request, obj=None)

	Return True if the given request has permission to change the given
Django model instance, the default implementation doesn’t examine the
obj parameter.

Can be overridden by the user in subclasses. In such case it should
return True if the given request has permission to delete the obj
model instance. If obj is None, this should return True if the given
request has permission to delete any object of the given type.










	
class apps.home.admin.SendUserEmails(**kwargs)

	
	
form_class

	alias de apps.home.forms.SendEmailForm






	
form_valid(form)

	If the form is valid, redirect to the supplied URL.










	
class apps.home.admin.TaskResultAdmin(model, admin_site)

	Admin-interface for results of tasks.


	
has_add_permission(request)

	Return True if the given request has permission to add an object.
Can be overridden by the user in subclasses.






	
has_delete_permission(request, obj=None)

	Return True if the given request has permission to change the given
Django model instance, the default implementation doesn’t examine the
obj parameter.

Can be overridden by the user in subclasses. In such case it should
return True if the given request has permission to delete the obj
model instance. If obj is None, this should return True if the given
request has permission to delete any object of the given type.






	
model

	alias de django_celery_results.models.TaskResult










	
class apps.home.admin.UserAdmin(model, admin_site)

	Adding the User table in the Djnango admin and customizing the
rendering


	
changelist_view(request, extra_context=None)

	The “change list” admin view for this model.






	
get_hijack_user(obj)

	Return the user based on the current object.

This method may be overridden to support hijack keys on related objects.






	
has_add_permission(request)

	Return True if the given request has permission to add an object.
Can be overridden by the user in subclasses.






	
has_delete_permission(request, obj=None)

	Return True if the given request has permission to change the given
Django model instance, the default implementation doesn’t examine the
obj parameter.

Can be overridden by the user in subclasses. In such case it should
return True if the given request has permission to delete the obj
model instance. If obj is None, this should return True if the given
request has permission to delete any object of the given type.






	
send_email(request, queryset)

	Action to send mails






	
send_mail_to_reset_password(request, queryset)

	Action to reset password






	
upload_csv(request)

	Function to import the CSV file of users










	
class apps.home.admin.WebMessageAdmin(model, admin_site)

	




	
apps.home.admin.create_username(first_name, last_name)

	Create a username


	Paramètres

	
	first_name (str) – First name


	last_name (str) – Last name






	Renvoie

	A generated username










	
class apps.home.admin.experiemnt_groupAdmin(model, admin_site)

	
	
has_add_permission(request)

	Return True if the given request has permission to add an object.
Can be overridden by the user in subclasses.






	
has_delete_permission(request, obj=None)

	Return True if the given request has permission to change the given
Django model instance, the default implementation doesn’t examine the
obj parameter.

Can be overridden by the user in subclasses. In such case it should
return True if the given request has permission to delete the obj
model instance. If obj is None, this should return True if the given
request has permission to delete any object of the given type.










	
apps.home.admin.mail_create_my(user, team, request)

	Function to send a mail with the documentation for creating an cluster
account






	
apps.home.admin.mail_reset_pwd(user, request)

	Function to send a mail when creating a user without access to the cluster
to reset his password






	
apps.home.admin.oui_to_bool(val)

	Convert oui to boolean


	Paramètres

	val (str) – value to convert



	Renvoie

	Boolean (True if val = oui, False in others cases)










	
class apps.home.admin.teamAdmin(model, admin_site)

	Adding the User table in the Django admin and customizing the
rendering


	
has_add_permission(request)

	Return True if the given request has permission to add an object.
Can be overridden by the user in subclasses.






	
has_delete_permission(request, obj=None)

	Return True if the given request has permission to change the given
Django model instance, the default implementation doesn’t examine the
obj parameter.

Can be overridden by the user in subclasses. In such case it should
return True if the given request has permission to delete the obj
model instance. If obj is None, this should return True if the given
request has permission to delete any object of the given type.










	
class apps.home.admin.team_auth_groupAdmin(model, admin_site)

	
	
has_add_permission(request)

	Return True if the given request has permission to add an object.
Can be overridden by the user in subclasses.






	
has_delete_permission(request, obj=None)

	Return True if the given request has permission to change the given
Django model instance, the default implementation doesn’t examine the
obj parameter.

Can be overridden by the user in subclasses. In such case it should
return True if the given request has permission to delete the obj
model instance. If obj is None, this should return True if the given
request has permission to delete any object of the given type.











test.py


	
class apps.home.tests.TestPage(methodName='runTest')

	
	
setUp()

	Hook method for setting up the test fixture before exercising it.






	
tearDown()

	Hook method for deconstructing the test fixture after testing it.






	
test_MeetUs_page()

	Test get MeetUs page






	
test_about_page()

	Test get about page






	
test_admin_get_groups()

	Test get admin page






	
test_api_get_area_content()

	Test api_get_area_content






	
test_create_username()

	Test create username






	
test_data_analyst()

	Test data_analyst






	
test_experiment()

	Test print team admin page






	
test_index_page()

	Test get index page






	
test_logout()

	Test get logout page






	
test_message_page()

	Test get message page






	
test_no_access()

	




	
test_no_profile()

	Test no profile






	
test_oui_to_bool()

	Test convert oui to bool






	
test_profile_get_log()

	Test get profile page






	
test_profile_get_noLog()

	Test get profile page but not log






	
test_roles()

	Test user roles






	
test_send_email_get()

	Test send email action : Get






	
test_send_email_post()

	Test send email action : Post






	
test_send_mail_to_reset_password()

	Test admin action : send mail to reset password






	
test_send_mail_to_reset_password_error()

	Test admin action : send mail to reset password with mail error






	
test_str_team()

	Test model : get str from team






	
test_str_to_bool()

	Test str_to_bool function






	
test_team_admin()

	Test print team admin page






	
test_team_admin_WP()

	Test print team admin page






	
test_team_export()

	Test export team week file






	
test_team_filter()

	Test filters : team






	
test_teams_page_with_groupe()

	Test get teams page with groupe






	
test_upload_img()

	Test get message page






	
test_upload_user()

	Test admin upload users






	
test_upload_user_bad_file()

	Test admin upload user bad file






	
test_upload_user_bad_mail()

	Test admin upload user : test BadHeaderError mail with











url.py

The urls.py file contains :


	Home page ;


	About page ;


	Profile page ;


	Logout page ;


	Documentation pages ;






view.py


	
class apps.home.views.IsDataAnalyst

	API permission : test if user is data_analyst


	
has_permission(request, view)

	Return True if permission is granted, False otherwise.










	
class apps.home.views.IsDataBroker

	API permission : test if user is data_broker


	
has_permission(request, view)

	Return True if permission is granted, False otherwise.










	
class apps.home.views.IsDataReporter

	API permission : test if user is data_reporter


	
has_permission(request, view)

	Return True if permission is granted, False otherwise.










	
class apps.home.views.IsDataSubmitter

	API permission : test if user data_submitter


	
has_permission(request, view)

	Return True if permission is granted, False otherwise.










	
class apps.home.views.IsManager

	API permission : test if user is manager


	
has_permission(request, view)

	Return True if permission is granted, False otherwise.










	
class apps.home.views.IsSuperUser

	API permission : test if super_user


	
has_permission(request, view)

	Return True if permission is granted, False otherwise.










	
class apps.home.views.IsTiersHds

	API permission : test if user is tiers_hds


	
has_permission(request, view)

	Return True if permission is granted, False otherwise.










	
apps.home.views.about_page(request)

	Render about template






	
apps.home.views.df_team_week_report(query, teams_list)

	Create a dataframe from a query composed by 3 fields
- year_week (concatenation of year and week)
- Activity §count of labo_sequenceur__name)
- Team name (labo_sequenceur__name)


	Paramètres

	query (sueryset) – 



	Renvoie

	Data frame of team sequencing activity per week










	
apps.home.views.edit_content_page(request, pageName)

	Render about template






	
apps.home.views.editorJS_send_file(response, filename)

	Send element of editor JS entry






	
apps.home.views.experiment_delete(request, team_id, experiment_id)

	Delete experiment






	
apps.home.views.experiment_edit(request, team_id, experiment_id)

	Edit experiment






	
apps.home.views.experiment_new(request, team_id)

	Create new experiment






	
apps.home.views.export_team_week_report(request)

	Export report by team and week






	
apps.home.views.home_page(request)

	Render index template






	
apps.home.views.logout(request)

	Logout and render index template






	
apps.home.views.manage_message(request, mode, idMessage=None)

	Render edit message template






	
apps.home.views.meet_us_page(request)

	Render meet_us template






	
apps.home.views.meet_us_send_file(response, filename)

	Send meet us photo






	
apps.home.views.messageContent_page(request, idMessage)

	Render message template






	
apps.home.views.messageUser_archive_page(request, cat_user=None)

	Render message archive template






	
apps.home.views.messageUser_page(request, cat_user=None)

	Render message template






	
apps.home.views.permission_error_page(request)

	Render permission error page






	
apps.home.views.profile(request, test=False)

	Render profile template






	
apps.home.views.str_to_bool(s)

	Convert str to bool






	
apps.home.views.team_page(request)

	Render team template






	
apps.home.views.user_permission_decorator(list_perm)

	Checks if a user has at least one of the permissions. Using a list,
at least one element of true. Using the wrapper several times with a
single element, they should all be true






	
apps.home.views.user_photo_send_file(response, filename)

	Send user photo










            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Application Mutation

The MUTATION application contains the actions to generate index mutation from
Nextclade.


Key files of the « MUTATION » application


management.commands


run_index_mutation.py


	
class apps.mutation.management.commands.run_index_mutation.Command(stdout=None, stderr=None, no_color=False, force_color=False)

	
	
handle(*args, **kwargs)

	SUMMARY LINE

Run task for non index file

HOW TO USE

docker-compose exec web python manage.py run_index_mutation





Add -f docker-compose.prod.yml in Prod












models.py


	
class apps.mutation.models.AlertVariant(*args, **kwargs)

	Alert variant table


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	




	
clean()

	The clean function checks various fields and performs database checks
based on the type of the field.










	
class apps.mutation.models.GenomicFeature(*args, **kwargs)

	Genomic Feature table


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	








	
class apps.mutation.models.IntermediateMutationGenomic(id, mutation, result)

	
	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	








	
class apps.mutation.models.IntermediateMutationProteomic(id, mutation, result)

	
	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	








	
class apps.mutation.models.MutationGenomic(*args, **kwargs)

	Mutation nucleotide table


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	








	
class apps.mutation.models.MutationProteomic(*args, **kwargs)

	Mutation proteomic table


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	








	
class apps.mutation.models.Protein(*args, **kwargs)

	Protein table


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	








	
class apps.mutation.models.ProteomicFeature(*args, **kwargs)

	Proteomic Feature table


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	








	
class apps.mutation.models.SeqName(*args, **kwargs)

	Sequence name table


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	









test.py


	
class apps.mutation.tests.mutationAlertTestCase(methodName='runTest')

	Test for alert mutation app


	
setUp()

	Hook method for setting up the test fixture before exercising it.






	
tearDown()

	Hook method for deconstructing the test fixture after testing it.






	
test_explore_mutation_log_text()

	Test get explore page










	
class apps.mutation.tests.mutationTaskTestCase(methodName='runTest')

	Test for mutation task functions


	
setUp()

	Hook method for setting up the test fixture before exercising it.






	
tearDown()

	Hook method for deconstructing the test fixture after testing it.






	
test_index_mutation()

	Test index mutation






	
test_index_mutation_auto()

	Test index mutation auto










	
class apps.mutation.tests.mutationTestCase(methodName='runTest')

	Test for mutation app


	
setUp()

	Hook method for setting up the test fixture before exercising it.






	
test_str_Protein()

	Test model : get str from Protein






	
test_str_SeqName()

	Test model : get str from Seqnam






	
test_upload_gene_bad_extension()

	Test admin upload gene bad extension






	
test_upload_gene_bad_file()

	Test admin upload gene bad file






	
test_upload_gene_error()

	Test admin upload gene error






	
test_upload_genomic()

	Test admin upload genomic feature






	
test_upload_proteomic()

	Test admin upload proteomic feature






	
test_upload_proteomic_bad_extension()

	Test admin upload proteomi bad extension






	
test_upload_proteomic_bad_file()

	Test admin upload proteomic bad file






	
test_upload_proteomic_error()

	Test admin upload proteomic error











views.py


	
apps.mutation.views.alert_results(request, name=None)

	The function alert_results retrieves alerts from the database and renders
them in a template, with the option to filter by name.


	Paramètres

	
	request – The request parameter is an object that represents
the HTTP request made by the client. It contains information such as
the request method, headers, and body


	name – The name parameter is an optional parameter that
represents the name of an alert variant. If provided, the function will
try to retrieve the alert variant with the given name from the
database. If no alert variant with the given name is found, an error
message will be displayed in the rendered template






	Renvoie

	The function alert_results returns a rendered HTML template.
The specific template being rendered depends on the conditions in
the code. If the name parameter is provided and a corresponding
AlertVariant object is found, a template with the
name “mutation/alert_results.html” is rendered with various
variables passed to it. If the name parameter is not provided.










	
apps.mutation.views.alert_summary(request)

	The function « alert_summary » renders a template called
« mutation/alert_summary.html » and passes a dictionary containing the
names of all fields in the « AlertVariant » model, excluding the primary
key field.


	Paramètres

	request – The request parameter is an object that represents
the HTTP request made by the client. It contains information such as
the request method, headers, and body. It is typically passed to view
functions in Django to handle the request and generate a response.
In this case, it is being passed to the



	Renvoie

	a rendered HTML template called “mutation/alert_summary.html”
with a context dictionary containing a list of column names from
the AlertVariant model.














            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Application Stats

The stats application contains the actions to generate generate an automatic report.


Templates

The stats application contains 8 template :


	variant.html : stat page where the evolution of the variants is represented in 3 graphs


	stats_VolumetryGraph.html : stat page where the volumery of EMERGEN-DB id represented in a sankey graph


	stats_sampling.html : stat page where a calender that reprsents how many samplings are collected each day


	stats_public.html : stat page of the public statistics


	stats_dashboard_labo.html : stat page where the automatic report for the laboratory dashbaord is returned


	stats_dashboard_activities.html : stat page where the automatic report for the general dashboard is returned


	flash.html : stat page that allows the user to filter results via the the flash


	error.html : an error page






Key files of the « stats » application


management.commands


load_region.py


	
class apps.stats.management.commands.load_region.Command(stdout=None, stderr=None, no_color=False, force_color=False)

	
	
handle(*args, **kwargs)

	SUMMARY LINE

Import region data

HOW TO USE

docker-compose exec web python manage.py load_region





Add -f docker-compose.prod.yml in Prod











load_departement.py


	
class apps.stats.management.commands.load_departement.Command(stdout=None, stderr=None, no_color=False, force_color=False)

	
	
handle(*args, **kwargs)

	SUMMARY LINE

Import departement data

HOW TO USE

docker-compose exec web python manage.py load_departement





Add -f docker-compose.prod.yml in Prod












admin.py


	
class apps.stats.admin.DynamicCapacityAdmin(model, admin_site)

	Adding the PageContent table in the Django admin and customizing the
rendering






	
class apps.stats.admin.GroupAdmin(model, admin_site)

	Adding the Flash table in the Django admin


	
changelist_view(request, extra_context=None)

	The changelist_view function adds an UpdateFlashUploadForm to the
extra_context and then calls the parent changelist_view method.


	Paramètres

	
	request – The request object represents the HTTP request made
by the user. It contains information such as the user’s session,
the requested URL, and any data sent with the request


	extra_context – The extra_context parameter is an optional
dictionary that allows you to pass additional context variables
to the template when rendering the change list view. In the given
code, it is used to add a new key-value pair to the existing
extra_context dictionary






	Renvoie

	The method is returning the result of calling
the changelist_view method of the GroupAdmin superclass,
passing in the request and extra_context parameters.
The extra_context parameter is set to the value of extra,
which is a dictionary that includes an « update_flash_upload_form »
key with a value of an instance of the UpdateFlashUploadForm










	
get_urls()

	The function get_urls returns a list of additional URLs along
with the existing URLs.


	Renvoie

	a list of additional URLs along with the existing URLs.










	
has_add_permission(request)

	Return True if the given request has permission to add an object.
Can be overridden by the user in subclasses.






	
has_delete_permission(request, obj=None)

	Return True if the given request has permission to change the given
Django model instance, the default implementation doesn’t examine the
obj parameter.

Can be overridden by the user in subclasses. In such case it should
return True if the given request has permission to delete the obj
model instance. If obj is None, this should return True if the given
request has permission to delete any object of the given type.






	
upload_csv(request)

	The function upload_csv is used to handle the uploading and
processing of a CSV file, saving the data to a database and
displaying appropriate messages to the user.


	Paramètres

	request – The request parameter is an object that represents
the HTTP request made by the client. It contains information such
as the request method (e.g., GET, POST), request headers, request
body, and other metadata related to the request. In this code
snippet, the request object is used



	Renvoie

	a redirect to the previous page.















models.py


	
class apps.stats.models.DynamicCapacity(*args, **kwargs)

	Dynamic capacity model table


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	




	
clean()

	The function « clean » calculates the total capacity of a consortium by
summing up the capacities of different components.










	
class apps.stats.models.departement(*args, **kwargs)

	Departement model table


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	








	
class apps.stats.models.flash(*args, **kwargs)

	Flash model table


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	








	
class apps.stats.models.region(*args, **kwargs)

	Region model table


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	








	
class apps.stats.models.region_dep_mat(departement_id, departement_code, departement_nom, departement_geometry, region_id, region_code, region_nom, region_geometry)

	
	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	









test.py


	
class apps.stats.tests.statsTestPage(methodName='runTest')

	Stats tests


	
setUp()

	Hook method for setting up the test fixture before exercising it.






	
tearDown()

	Hook method for deconstructing the test fixture after testing it.






	
test_Flash_page_nothing()

	Test get flash page with no data






	
test_flash_get_noLog()

	Test get flash page but not log






	
test_flash_get_no_staff()

	Test get flash page but not log






	
test_flash_page()

	Test get flash page with default parameters






	
test_flash_page_post_dep()

	Test post and get flash page with deparement parameter






	
test_flash_page_post_reg()

	Test post and get flash page with region parameter






	
test_indication_sampling_page()

	Test get indication and sampling pages






	
test_public_page_nothing()

	Test get public page with no data






	
test_stats_get_noLog()

	Test get stats page but not log






	
test_stats_page()

	Test get stats page with default parameters






	
test_stats_page_nothing()

	Test get stats page with no data






	
test_stats_page_post_dep()

	Test post and get stats page with deparement parameter






	
test_stats_page_post_reg()

	Test post and get stats page with region parameter






	
test_stats_variants_page_graphs()

	Test get variants page






	
test_str_dep()

	Test model : get str from Excel file






	
test_upload_flash_bad_file()

	Test admin upload flash bad file






	
test_upload_flash_data_bad_extension()

	Test admin upload flash data






	
test_upload_population_data()

	Test admin upload flash good extension






	
test_varaint_get_noLog()

	Test get stats page but not log











url.py

The urls.py file contains :



view.py


	
apps.stats.views.VolumetryGraph_view(request)

	The function VolumetryGraph_view renders the Volumetry graph template.


	Paramètres

	request – The request object represents the HTTP request
that the user made to access the view. It contains information
such as the user’s browser details, the requested URL,
and any data that was sent with the request



	Renvoie

	the rendered template “stats/stats_VolumetryGraph.html”.










	
apps.stats.views.dashboard_laboratoire_view(request)

	The function dashboard_laboratoire_view renders the dashboard of each
lab if the user is a data submitter and not a data broker or manager,
otherwise it displays the external reports page with all the labs.


	Paramètres

	request – The request object represents the HTTP request made
by the user. It contains information such as the user’s session,
the requested URL, and any data sent with the request



	Renvoie

	If the user’s profile has the attribute data_submitter
set to True and both data_broker and manager set to False,
the function will return the rendered template
« stats/stats_dashboard_labo.html ». Otherwise, it will return the
rendered template « external_report/external_report.html ».










	
apps.stats.views.flash_view(request)

	Request, preparate and send data to Flash template for automatic
report






	
apps.stats.views.stats_public(request)

	The function « stats_public » renders a public stats page.


	Paramètres

	request – The request parameter is an object that represents
the HTTP request made by the client. It contains information such as
the HTTP method (GET, POST, etc.), headers, user session, and any data
sent with the request. In this case, it is used to render
the « stats/stats_public.html »



	Renvoie

	the rendered template « stats/stats_public.html ».










	
apps.stats.views.stats_sampling(request)

	The function « stats_sampling » renders the Sampling stats page.


	Paramètres

	request – The request parameter is an object that represents
the HTTP request made by the client. It contains information such as
the HTTP method (GET, POST, etc.), headers, user session,
and any data sent with the request. In this case, it is used to
render the « stats/stats_sampling.html »



	Renvoie

	the rendered HTML template « stats/stats_sampling.html ».










	
apps.stats.views.stats_view(request)

	The stats_view function prepares and sends data to a template for
generating an automatic report based on user choices and database queries.


	Paramètres

	request – The request parameter is an object that represents
the HTTP request made by the user. It contains information such as
the request method(GET or POST), the user’s session, and any data
submitted with the request



	Renvoie

	a rendered HTML template with various context variables.










	
apps.stats.views.variant_view(request)

	The function variant_view renders a template for an automatic report.


	Paramètres

	request – The request parameter is an object that represents
the HTTP request made by the user. It contains information such as
the user’s browser, IP address, and any data sent with the request.
In this function, the request object is used to render the
“variant.html” template and send it back as the



	Renvoie

	the rendered template “stats/variant.html”.












Create


Table

We use the datable web library to display the tables.


In view.py

To use the Datatable library in an automated way, the function sends, for each table, 3 elements :


	A list of lists. Each sub-list corresponds to a row of the table with the name of the row in the first position. By convention, this element is called tabX where X is the table number


	A list of column names. By convention, this element is called tabX_column_loc where X is the table number


	A list of column numbers. By convention, this element is called tabX_column_num where X is the number of the table




The code contains several tables that can help you in adding new tables.



In template/stats/stats.html

1- Add a div in the body at the desired position

<table id="tabX" class="display nowrap" style="width:100%">
    <thead>
        <tr>
            <!-- Your custom header (see in code to have example) -->
        </tr>
        <tr>
            {% for l in tabX_column_loc %}
            <th>{{ l }}</th>
            {% endfor %}
        </tr>
    </thead>
</table>





2- Add at the end of the body with the other scripts a new JS script like the following example

<script>
    $(document).ready(function() {
        $('#tab_X').DataTable( {
            "data" : {{ tabX|safe }},
            "columns" : {{ tabX_column_num|safe }},
            "pageLength": 25,
            "order": [],
            "scrollX": true,
            dom: 'lfBrtip',
            buttons: [
                'copyHtml5',
                'excelHtml5',
                'csvHtml5',
                'pdfHtml5'
            ]
        });
    } );
</script>








Charts

We use two libraries :


	Echarts [https://echarts.apache.org/en/index.html/]


	ChartJS [https://www.chartjs.org/]




The codes view.py and template/stats/stats.html contain several
examples that can help you in adding new charts.



Map

To create map, we use Leaflet <https://leafletjs.com/>. The codes view.py and template/stats/stats.html
contain several examples that can help you to custom map and format data.






            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Application helpdesk

The helpdesk application contains pages that manges rticket creation and project organisation.


Templates

The helpdesk application contains 5 template :


	ticket_detail.html : helpdesk page where the details about a ticket is returned


	ticket_list.html : helpdesk page where the created tickets are returned


	ticket_new.html : helpdesk page where a new a ticket is created and returned


	ticket_report.html : helpdesk page where a report about the tickets is displayed


	ticket_timeline.html : helpdesk page where the a timeline is shown for the tickets






Key files of the « helpdesk » application


admin.py


	
class apps.helpdesk.admin.TicketAdmin(model, admin_site)

	




	
class apps.helpdesk.admin.TicketCategoryAdmin(model, admin_site)

	




	
class apps.helpdesk.admin.TicketMessageAdmin(model, admin_site)

	





models.py


	
class apps.helpdesk.models.Ticket(*args, **kwargs)

	ticket model table


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	








	
class apps.helpdesk.models.TicketCategory(id, name, description)

	
	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	








	
class apps.helpdesk.models.TicketForm(*args, **kwargs)

	
	
property media

	Return all media required to render the widgets on this form.










	
class apps.helpdesk.models.TicketMessage(id, ticket, date, message, message_by, message_type)

	
	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	









views.py


	
apps.helpdesk.views.Ticket_detail(request, pk)

	The function « Ticket_detail » renders the details of a ticket, including
the ticket object and its associated messages.


	Paramètres

	
	request – The request object represents the HTTP request made by
the user. It contains information such as the user’s browser,
IP address, and any data sent with the request


	pk – The « pk » parameter in the « Ticket_detail » function is used to
identify the primary key of the ticket object that needs to be
retrieved. It is typically used in the URL pattern to specify which
ticket’s details should be displayed






	Renvoie

	a rendered HTML template with the ticket details and messages.










	
apps.helpdesk.views.editorjs_to_markdown(content)

	The editorjs_to_markdown function converts content from the Editor.js
format to Markdown format.


	Paramètres

	content – The content parameter is a dictionary that represents
the Editor.js content. It contains a list of blocks, where each block
represents a different type of content (e.g., header, paragraph, image,
list, etc.). Each block has a type field that indicates the type of
content,



	Renvoie

	The function editorjs_to_markdown returns a string that
represents the Markdown conversion of the given Editor JS content.










	
apps.helpdesk.views.editorjs_to_slack(content)

	The editorjs_to_slack function converts content from the Editor.js
format to Markdown format.


	Paramètres

	content – The content parameter is a dictionary that represents
the Editor.js content. It contains a list of blocks, where each block
epresents a different type of content (e.g., header, paragraph, image,
list, etc.). Each block has its own properties and data



	Renvoie

	a string that represents the converted Markdown content from the
Editor.js content.










	
apps.helpdesk.views.message_to_slack(text, channel, category, title, content, from_user, date)

	The function message_to_slack sends a message to a specified
Slack channel with the provided text, category, title, content,
from_user, and date.


	Paramètres

	
	text – The text parameter is the main message text that you want
to send to Slack. It can be a simple string or formatted text using
Markdown


	channel – The channel parameter is the name or ID of the Slack
channel where you want to send the message


	category – The category of the message, such as « announcement », « bug
report », or « feedback »


	title – The « title » parameter is a string that represents the
title of the message. It is used to provide a brief summary or
description of the message content


	content – The content parameter is the main message content
that you want to send to Slack. It can be a string containing any text
or information that you want to share with the channel


	from_user – The from_user parameter is the name or username of
the user who is sending the message. It is used to display the sender’s
information in the Slack message


	date – The date parameter is a datetime object that represents
the date and time of the message













	
apps.helpdesk.views.save_ticket_message(request, pk)

	The function saves a ticket message with the given request and primary key.


	Paramètres

	
	request – The request parameter is an object that represents
the HTTP request made by the client. It contains information such
as the request method, headers, body, and user information


	pk – The « pk » parameter in the « save_ticket_message » function is
the primary key of the Ticket object. It is used to retrieve
the specific Ticket object from the database






	Renvoie

	an HttpResponse object with the string “Ok”.










	
apps.helpdesk.views.ticket_list(request, notif_base=None)

	The function ticket_list renders the ticket_list.html template and
retrieves a list of tickets based on the user’s role.


	Paramètres

	request – The request parameter is an object that represents the
HTTP request made by the user. It contains information such as the user
making the request, the method used (GET, POST, etc.), and any data
sent with the request :param notif_base: The notif_base parameter
is an optional parameter that is used to pass a notification base
to the ticket_list function. It is not used within the function
itself, but it is passed as a context variable to the
rendered template. The purpose of this parameter is to provide
additional information or context



	Renvoie

	the rendered template « helpdesk/ticket_list.html » with the context
variables « tickets », « cats », and « notif_base ».










	
apps.helpdesk.views.ticket_list_assign(request)

	The function ticket_list_assign renders the ticket_list template and
passes the tickets and cats variables as context.


	Paramètres

	request – The request parameter is an object that represents the
HTTP request made by the user. It contains information about the
request, such as the user making the request, the HTTP method used
(GET, POST, etc.), and any data sent with the request



	Renvoie

	a rendered template called « ticket_list.html » with the context
variables « tickets » and « cats ».










	
apps.helpdesk.views.ticket_new(request)

	The ticket_new function is used to create a new ticket and save it
to the database, and also sends a message to Slack and creates an issue
in GitLab if the ticket category is « Issue ».


	Paramètres

	request – The request parameter is an object that represents
the HTTP request made by the client. It contains information about the
request, such as the method used (GET, POST, etc.), the user making the
request, and any data sent with the request



	Renvoie

	an HTTP response redirect to the “ticket_list” view with the
“notif_base” parameter set to “Saved !”.










	
apps.helpdesk.views.ticket_report(request)

	The function « ticket_report » renders a ticket report in a web page.


	Paramètres

	request – The request parameter is an object that represents
the HTTP request made by the client. It contains information about the
request, such as the method (GET, POST, etc.), headers, and any data
sent  with the request. In
this case, the request parameter is used to render the



	Renvoie

	the rendered template « helpdesk/ticket_report.html ».










	
apps.helpdesk.views.ticket_timeline(request)

	The function « ticket_timeline » renders a ticket timeline page.


	Paramètres

	request – The request parameter is an object that represents
the HTTP request made by the client. It contains information about the
request, such as the HTTP method, headers, and any data sent with the
request. In Django, the request object is automatically passed to
view functions when a request is made



	Renvoie

	the rendered HTML template « helpdesk/ticket_timeline.html ».










	
apps.helpdesk.views.update_ticket_status(request, pk, status)

	The function update_ticket_status updates the status of a ticket and
creates a new ticket message based on the updated status.


	Paramètres

	
	request – The request parameter is an object that represents
the HTTP request made by the client. It contains information about the
request, such as the headers, body, and user session


	pk – The « pk » parameter is the primary key of the ticket object.
It is used to identify the specific ticket that needs to be updated


	status – The « status » parameter is an integer that represents
the new status of the ticket. The possible values and their
corresponding meanings are as follows:






	Renvoie

	a rendered HTML template with the ticket details and messages.











tests.py


	
class apps.helpdesk.tests.TestHelpdesk(methodName='runTest')

	
	
setUp()

	Hook method for setting up the test fixture before exercising it.






	
tearDown()

	Hook method for deconstructing the test fixture after testing it.






	
test_ProjectManager()

	Test project manager











urls.py






            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Application event

The event application contains pages to create events in EMERGEN-DB.


Templates

The event application contains 2 template :


	event_list.html : event page where the list of events is returned


	event_new.html : stat page where a new event is created and returned






Key files of the « event » application


admin.py



models.py


	
class apps.event.models.EventForm(*args, **kwargs)

	
	
property media

	Return all media required to render the widgets on this form.











tests.py


	
class apps.event.tests.TestEvent(methodName='runTest')

	
	
setUp()

	Hook method for setting up the test fixture before exercising it.











view.py


	
apps.event.views.event_list(request)

	The function « event_list » returns a rendered HTML template for displaying
a list of events.


	Paramètres

	request – The request parameter is an object that represents
the HTTP request made by the client. It contains information about
therequest, such as the HTTP method (GET, POST, etc.), headers,
user session, and any data sent with the request. In this case,
the request object is



	Renvoie

	a rendered HTML template called « event_list.html ».










	
apps.event.views.event_new(request)

	The function event_new is a view function that handles the creation of
a new event object in a web application.


	Paramètres

	request – The request parameter is an object that represents the
HTTP request made by the user. It contains information about the
request, such as the method used (GET or POST), the user making
the request, and any data sent with the request. In this code, the
request object is used



	Renvoie

	an HTTP response redirect to the “event_list” URL if the request
method is POST and the form is valid. If the request method is not
POST, it returns a rendered HTML template “event/event_new.html”
with the form as context.











urls.py






            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Application Beacon

The beacon application contains API specification established by the Global Alliance for Genomics and
Health initiative (GA4GH) that defines an open standard for federated discovery of genomic and phenotypic data.


Key files of the « beacon » application



Templates

The beacon application contains 2 templates :


	beacon_form.html : page that allows the user the Beacon APIs via a user friendly interface.


	beacon_index.html : page that displays only the beacon APIs.








            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Application enrichment

The enrichment application contains pages to collect other metadat to enrish the database.


Templates

The enrishment application contains 6 templates :


	enrishment_dashboard.html : Dashboard representing the quantity of metadata submitted by the user to enrish the EMEGEN-DB metadata


	task_monitoring.html : enrishment page to track the task that matched the EMERGEN-DB metadata with the one submitted by the user.


	enrishment_doc.html : page conceived using EditorJs to allow the developper to write a documentation directly on the page.


	import_enrishment_error.html : page called if the import is not succesfully loaded.


	import_enrishment_sucecss.html : page called if the import is succesfully completed.


	import_enrishment.html : the user interface to import the ebrishment metadata.






Key files of the « enrichment » application


admin.py


	
class apps.enrichment.admin.EnrichmentTableAdmin(model, admin_site)

	
	
has_add_permission(request)

	The function has_add_permission always returns False.


	Paramètres

	request – The request parameter is an object that represents
the HTTP request made by the user. It contains information about
the request, such as the method (GET, POST, etc.), headers, and any
data sent with the request



	Renvoie

	False.














	
class apps.enrichment.admin.EnrichmentTableFieldAdmin(model, admin_site)

	




	
class apps.enrichment.admin.EnrichmentTableFileAdmin(model, admin_site)

	
	
has_add_permission(request)

	The function has_add_permission always returns False.


	Paramètres

	request – The request parameter is an object that represents
the HTTP request made by the user. It contains information about
the request, such as the method (GET, POST, etc.), headers, and
any data sent with the request



	Renvoie

	False.














	
apps.enrichment.admin.delete_model_and_files_etf(modeladmin, request, queryset)

	The function delete_model_and_files_etf deletes enrichment entries and
associated files.


	Paramètres

	
	modeladmin – The model admin class that is calling this function. It
provides access to various attributes and methods related to the admin
interface


	request – The request parameter is an object that represents the
HTTP request made by the user. It contains information about the user’s
request, such as the URL, headers, and any data sent with the request


	queryset – The queryset parameter is a collection of objects
that have been selected for deletion. It represents the set of objects
that the user has chosen to delete














models.py


	
class apps.enrichment.models.EnrichmentTable(*args, **kwargs)

	Enrichment table


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	




	
clean()

	Clean function to check some fields after database checks










	
class apps.enrichment.models.EnrichmentTableField(*args, **kwargs)

	Enrichment field table


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	








	
class apps.enrichment.models.EnrichmentTableFile(*args, **kwargs)

	Enrichment table table


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	









tests.py


	
class apps.enrichment.tests.enrichmentTestCase_data(methodName='runTest')

	Test for enrichment with data


	
setUp()

	Hook method for setting up the test fixture before exercising it.






	
tearDown()

	Hook method for deconstructing the test fixture after testing it.






	
testEnrichment()

	Test get enrichment page











view.py


	
apps.enrichment.views.download_enrichment_file(request, filename)

	The function download_enrichment_file downloads an enrichment table
file and returns a link to download it.


	Paramètres

	
	request – The request parameter is an object that represents
the HTTP request made by the client. It contains information such as
the request method, headers, and body


	filename – The filename parameter is the name of the file
that you want to download. It should include the file extension as well






	Renvoie

	an HttpResponse object.










	
apps.enrichment.views.enrichment_dashboard(request)

	The function enrichment_dashboard renders the tasks monitoring page
template for the enrichment module.


	Paramètres

	request – The request object represents the HTTP request that
the user made to access the page. It contains information such as
the user’s browser, IP address, and any data that was sent with the
request



	Renvoie

	the rendered template “enrichment/enrichment_dashboard.html”
with an empty context.










	
apps.enrichment.views.enrichment_documentation(request)

	The function enrichment_documentation renders the tasks monitoring page
template for the enrichment documentation.


	Paramètres

	request – The request parameter is an object that represents
the HTTP request made by the client. It contains information such as
the request method, headers, and body. It is typically passed to view
functions in Django to handle the request and generate a response.
In this case, the request parameter is



	Renvoie

	a rendered HTML template called
« enrichment/enrichment_doc.html » with the context
variable « page » passed to it.










	
apps.enrichment.views.import_enrichment_page(request)

	The function import_enrichment_page renders a page template for
importing an enrichment table and handles the file upload and processing.


	Paramètres

	request – The request parameter is an object that represents
the HTTP request made by the client. It contains information such as
the request method (GET, POST, etc.), the request headers, the request
body, and other metadata related to the request. It is typically passed
to view functions in Django to handle



	Renvoie

	a rendered HTML template. If the request method is POST and the
“upload_file” key is present in the request.POST dictionary and the
request.FILES dictionary is not empty, the function performs some
operations and makes a request to an API endpoint. Depending on the
response status code, the function renders different HTML templates.
If the response status code is 202, the function renders the « en










	
apps.enrichment.views.task_monitoring_page(request, taskId)

	The function task_monitoring_page renders a task monitoring page
template and retrieves relevant data for the page.


	Paramètres

	
	request – The request parameter is an object that represents
the HTTP request made by the user. It contains information such as
the user’s session, the requested URL, and any data sent with the
request


	taskId – The taskId parameter is the unique identifier of a task.
It is used to retrieve the corresponding TaskResult and
EnrichmentTableFile objects from the database. These objects are
then passed to the template for rendering the task monitoring page






	Renvoie

	a rendered HTML template with the task monitoring page.
The template includes the task object, enrichment table file object,
filename, and non-conformity list.














            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Application Project Manager

The project_manager application handles the management of the project on gitlab.


Key files of the « project_manager » application


admin.py


	
class apps.project_manager.admin.KanbanAdmin(model, admin_site)

	Adding the PageContent table in the Django admin and customizing the
rendering







model.py


	
class apps.project_manager.models.Kanban(id, title, description, kanban_json, note_json, dateCreation, dateLastUpdate, user)

	
	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	









test.py


	
class apps.project_manager.tests.TestProjectManager(methodName='runTest')

	
	
setUp()

	Hook method for setting up the test fixture before exercising it.






	
tearDown()

	Hook method for deconstructing the test fixture after testing it.






	
test_ProjectManager()

	Test project manager











view.py


	
apps.project_manager.views.kanban_detail(request, pk)

	The function kanban_detail renders the details of a kanban object,
including the kanban object itself, its primary key, and the gitlab
username of the user if available.


	Paramètres

	
	request – The request object represents the HTTP request made
by the user. It contains information such as the user’s session,
the requested URL, and any data sent with the request


	pk – The « pk » parameter is the primary key of the Kanban object
that we want to retrieve and display the details for. It is used to
identify the specific Kanban object in the database






	Renvoie

	a rendered HTML template with the context variables « Kanban »,
« pk », and « gitlab_username ».










	
apps.project_manager.views.kanban_list(request)

	The function kanban_list retrieves all Kanban objects and renders
them in a template called « project_manager_list.html ».


	Paramètres

	request – The request object represents the HTTP request made
by the user. It contains information about the request, such as the
method used (GET, POST, etc.), the headers, and the user’s IP address



	Renvoie

	a rendered HTML template called « project_manager_list.html »
with a context variable « kanban_list » that contains all the objects
from the Kanban model.














            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Application Reference Document

The reference_document application handles the management of all the documents used in the EMERGEN-DB project.


Templates

The reference_document application contains one template :


	reference_document.html : page that was structured to display all the reference documents (versions included) of the refrence documents.






Key files of the « reference_document » application


admin.py


	
class apps.reference_document.admin.ExternalReportAdmin(model, admin_site)

	




	
class apps.reference_document.admin.ExternalReportCategoryAdmin(model, admin_site)

	





model.py


	
class apps.reference_document.models.ReferenceDocument(*args, **kwargs)

	Reference document model table


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	




	
filename()

	The function returns the base name of a file.


	Renvoie

	The code is returning the base name of the file
associated with the docfile attribute.














	
class apps.reference_document.models.ReferenceDocumentCategory(*args, **kwargs)

	Reference document category model table


	
exception DoesNotExist

	




	
exception MultipleObjectsReturned

	









test.py


	
class apps.reference_document.tests.TestPage(methodName='runTest')

	
	
setUp()

	Hook method for setting up the test fixture before exercising it.






	
tearDown()

	Hook method for deconstructing the test fixture after testing it.






	
test_ref_documents()

	The above function is a test case that checks the functionality of
retrieving and sending reference documents in a web application.











view.py


	
apps.reference_document.views.ref_documents_page(request)

	The function ref_documents_page renders a template called
« reference_documents.html » and passes a queryset of
ReferenceDocumentCategory objects to the template context.


	Paramètres

	request – The request parameter is an object that represents
the HTTP request made by the client. It contains information such as
the request method, headers, user session, and more. It is typically
passed to view functions in Django to handle the incoming request and
generate an appropriate response



	Renvoie

	the rendered template
« reference_document/reference_documents.html » with the context variable
“ref_doc_cats”.










	
apps.reference_document.views.reference_document_send_file(response, filename)

	The function sends a reference document file as a response.


	Paramètres

	
	response – The response parameter is the HTTP response
object that will be used to send the file to the client


	filename – The filename parameter is a string that represents
the name of the file you want to send as a response






	Renvoie

	a FileResponse object.














            

          

      

      

    

  

    
      
          
            
  
Gestion de la documentation

La documentation a été écrite à l’aide de Sphinx [https://www.sphinx-doc.org/en/master/] .
Les pages de documentation sont écrites en rst ( exemple de cheatsheet [https://github.com/ralsina/rst-cheatsheet/blob/master/rst-cheatsheet.rst]).


La page de configuration

La page de configuration conf.py dans le dossier docs/source/
(depuis la racine du projet) contient les informations importantes du projet,
les méthodes de rendu, …



La page d’index

La page d’accueil de la documentation index.rst se trouve dans le dossier docs/source/.
Dans cette page, vous pourrez trouver le paramétrage de la table des matières et organiser vos pages.



Les pages de documentation

La documentation est composée de 4 parties :


	La vue générale du projet dont les fichiers commencent par le préfixe overview


	Le manuel de l’utilisateur dont les fichiers commencent par le préfixe user


	Le manuel de l’administrateur dont les fichiers commencent par le préfixe  admin


	Le manuel du développeur dont les fichiers commencent par le préfixe  dev




Chaque page dispose d’un fichier rst (dont le nom est utilisé dans la table des matières du fichier index.rst).



Générer les pages HTML


Avertissement

Docker doit être en train de tourner ainsi que l’application EMERGEN-DB




1 - PDF

docker-compose exec web bash -c "cd /home/app/web/docs && make latexpdf && cp /home/app/web/docs/build/latex/emergen-db.pdf /home/app/web/docs/source/_static/pdf"







2 - EPUB

docker-compose exec web bash -c "cd /home/app/web/docs && make epub && cp /home/app/web/docs/build/epub/EMERGEN-DB.epub /home/app/web/docs/source/_static/epub"







3- HTML

docker-compose exec web bash -c "cd /home/app/web/docs && make html"







4- Un script

Ces commandes sont lancées à chaque construction de l’image Docker. Vous pouvez
si vous le souhaitez les lancer lors du développement pour observer les changements.
Nous avons aussi créé un script qui exécute ces 3 commandes :

bash generate_docs.sh
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Le projet EMERGEN est coordonné par Santé Nous contacter

* Question concernant e projet,
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GISAID profile

User and team information

Do you authorize the IFB to submit your data on your behalf to GISAID ?

Click here to authorize the IFB to submit your data

If you are already submitting data to GISAID, enter the acronym of the lab you use for the "Virus name” field here. Otherwise, we will use your team acronym for EMERGEN-DB.

Submission Acronym :

institut-pasteur

List of authors (Firstname LASTNAME, multiple names separated by semicolons)

None

Address used for submission
125 RUE DU DOCTEUR ROUX - 75724 - PARIS CEDEX 15 - France

Le projet EMERGEN est coordonné par Santé publique France et 'ANRS-MIE. Nous contacter

* Question concernant le projet

EMERGEN-DB est développé, maintenu et hébergé par I IFB-ElixirFr.
« Questions techniques
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Outil de surveillance et de recherche du consortium EMERGEN

Bienvenue sur EMERGEN-DB, la base de données du consortium EMERGEN pour la surveillance génomique du
SARS-CoV-2 en France. Ce projet est conduit par Santé publique France et 'ANRS | Maladies Infectieuses
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Surveillance and research tool of the EMERGEN consortium

Welcome to EMERGEN-DB, the database of the EMERGEN consortium for the genomic surveillance of SARS-
Cov-2 in France. This project is led by Santé publique France and ANRS | Emerging Infectious Diseases,
developed, maintained and hosted by the French Institute of Bioinformatics (IFB) and has many partners listed 746,1 91
below.
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members of the of the ANRS virology network | Emerging Infectious Diseases, and if you have you have the appropriate
et 203, /53
your participation i this project!

- We do not recommend the use of Internet Explorer. We have found that some features are not available with this

browser. Cliquer ici pour accéder au

dashboard d'activité de

séquengage

Download the last frame file
(version 3.0.6)
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Bienvenue sur EMERGEN-DB, la base de données du consortium EMERGEN pour la surveillance génomique du
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Mes imports

Notice
Le tableau ci-dessous regroupe 'ensemble des données avec le nom d'utiisateur sbreurec et du groupe ANRS M.

Chaque fichier est téléchargeable 5 I'aide du boutton Downloac. La colonne status permet de distinguer les fichiers importés dans la base (@) des fichiers contenant des non-
conformités (@)

Rappel
Vous pouvez importer un fichier qui contenait des non-conformités () mais que vous avez corrigé. Dans ce cas, retirez simplement le error_ au début du fichier et réimportez le
dans|a page Import. Ainsi,le fichier contenant des non-conformatss sera remplacé automatiquement par le nouveau fichier n'en contenant pas.

Liste des imports

Submission " "
Name “  Excel Fasta date Conformité Status Submitter Group
01-09-2022_CHU_Poitiers_semaine Anne ANRS
02-09-2022_CHUNIMES- Agathe ANRS
021-05-28_CH-Simone- ANRS
021-05-28_CH-Simone- ANRS
Showing 11010 of 3012 entries Previous E 2 3 4 5 . a2 Next

e R AEBEN met e et e .
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Cov-2 in France. This project is led by Santé publique France and ANRS | Emerging Infectious Diseases,
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below.
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your participation i this project!
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(version 3.0.6)
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Non-conformités détectées

Les données non pas été sauvegardées. Le fichier téléversé contient 8 ligne(s) dont 8 non-conformes.

Résumé
« Numéro de prélévement : 8 lignes non-conformes.
« Code postal du labo préleveur : 7 lignes non-conformes.
« Chronologie des dates : 6 lignes non-conformes.
« Département lent : 1 lignes non-conformes.
« Autre variant non spécifié : 1 lignes non-conformes.
« Date de réception du prélévement : 3 lignes non-conformes.
« Date de résultat du séquengcage : 3 lignes non-conformes.
« Incohérence technologie / Longueur : 2 lignes non-conformes.
« cluster : 1 lignes non-conformes.
« Nom du laboratoire préleveur
« Nom du laboratoire s

lignes non-conformes.
ienceur : 1 lignes non-conformes.

« Technologie de séquengage : 1 lignes non-conformes.

« Longueur de séquencage : 1 lignes non-conformes.

+ Résultat de la séquence : 1 lignes non-conformes.

Vous pouvez télécharger votre fichier contenant une nouvelle colonne des non-conformités détectéees en cliquant ici
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Cette application est capable de lire des fichiers excel suivant un modele précis. Si vous, n'avez pas ce fichier tenplate, vous pouvez cliquer sur le bouton ci-dessous. Si vous
souhaitez en savoir plus sur les différents champs & renseigner et les contraintes quiy sont liés, vous pouvez cliquer sur le bouton en savoir plus ci-dessous.
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Une erreur est survenue

Le fichier n'a pas pu étre lu. Vérifier la validité du fichier en I'ouvrant dans Excel.
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Fichier sans non-conformité

Le fichier que vous venez d'évaluer ne contient pas de non-
conformité. Vous pouvez donc confirmer limport pour
sauvegarder les résultats dans la base de données ou annuler.

Annuler limport | Confirmer et importer les résultats
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Notice

Cette application est capable de lire des fichiers excel suivant un modele précis. Si vous, n'avez pas ce fichier , vous pouvez cliquer sur le bouton ci-dessous. Si vous

souhaitez en savoir plus sur les différents champs & renseigner et les contraintes quiy sont liés, vous pouvez cliquer sur le bouton en ci-dessous.

@ lécharger le modéle

Sélectionner un fichier
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Non-conformités détectées

Les données non pas été sauvegardées. Le fichier téléversé contient 8 ligne(s) dont 8 non-conformes.

Résumé
« Numéro de prélévement : 8 lignes non-conformes.
« Code postal du labo préleveur : 7 lignes non-conformes.
« Chronologie des dates : 6 lignes non-conformes.
« Département lent : 1 lignes non-conformes.
« Autre variant non spécifié : 1 lignes non-conformes.
« Date de réception du prélévement : 3 lignes non-conformes.
« Date de résultat du séquengcage : 3 lignes non-conformes.
« Incohérence technologie / Longueur : 2 lignes non-conformes.
« cluster : 1 lignes non-conformes.
« Nom du laboratoire préleveur
« Nom du laboratoire s

lignes non-conformes.
ienceur : 1 lignes non-conformes.

« Technologie de séquengage : 1 lignes non-conformes.

« Longueur de séquencage : 1 lignes non-conformes.

+ Résultat de la séquence : 1 lignes non-conformes.

Vous pouvez télécharger votre fichier contenant une nouvelle colonne des non-conformités détectéees en cliquant ici
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Le fichier que vous venez d'évaluer ne contient pas de non-
conformité. Vous pouvez donc confirmer limport pour
sauvegarder les résultats dans la base de données ou annuler.

Annuler limport | Confirmer et importer les résultats
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Mes imports

Notice
Le tableau ci-dessous regroupe 'ensemble des données avec le nom d'utiisateur sbreurec et du groupe ANRS M.

Chaque fichier est téléchargeable 5 I'aide du boutton Downloac. La colonne status permet de distinguer les fichiers importés dans la base (@) des fichiers contenant des non-
conformités (@)

Rappel
Vous pouvez importer un fichier qui contenait des non-conformités () mais que vous avez corrigé. Dans ce cas, retirez simplement le error_ au début du fichier et réimportez le
dans|a page Import. Ainsi,le fichier contenant des non-conformatss sera remplacé automatiquement par le nouveau fichier n'en contenant pas.

Liste des imports

Submission " "
Name “  Excel Fasta date Conformité Status Submitter Group
01-09-2022_CHU_Poitiers_semaine Anne ANRS
02-09-2022_CHUNIMES- Agathe ANRS
021-05-28_CH-Simone- ANRS
021-05-28_CH-Simone- ANRS
Showing 11010 of 3012 entries Previous E 2 3 4 5 . a2 Next

e R AEBEN met e et e .
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Une erreur est survenue

Un fichier avec ce nom a déja té enregistré dans la base de donneés. Les données ont peut étre d

importées. Si ce n'est pas le cas, le nom de fichier doit étre changé.
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Le fichier n'a pas pu étre lu. Vérifier la validité du fichier en I'ouvrant dans Excel.
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Import des résultats

Notice

Cette application est capable de lire des fichiers excel suivant un modele précis. Si vous, n'avez pas ce fichier , vous pouvez cliquer sur le bouton ci-dessous. Si vous

souhaitez en savoir plus sur les différents champs & renseigner et les contraintes quiy sont liés, vous pouvez cliquer sur le bouton en ci-dessous.

@ lécharger le modéle

Sélectionner un fichier

@ Choisir un fichier  Aucun fichier choisi

Retour 2 la page d'accueil @
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Soumission de données

via I'AP|

La procédure
Lorsque vous avez beaucoup de données & déposer sur EMERGEN-D, une procédure de soumission asynchrone a été mise en place par le biais d'une AP

1. Créer un dossier et y copier lefichier Excel (métadonnées) et e fichier Fasta (séquences)

2. Ouvrir un terminal et se rendre dans ce dossier (cd ...)
3. Adapter la commande ci-dessous avec vos noms de fichier. Dans cet exemple le fichier Excel s'appelle etle fichier Fasta
Cette procédure est associée & vous par e biais de votre oken automatiquement ajouté dans la commande ci-dessous.

La commande

Note : Noubliez pas les extensions des fichiers

Le projet EMERGEN est coordonné par Santé publ

e France et IANRS-MIE Nous contacter

* Question concernant e projet,

EMERGEN-DB est développé, maintenu et hébergé par I IF
* Questions techniques

Pour en savoir plus, visiter notre page propos
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My token

A My token My roles in EMERGEN-DB.
To secure the data, EMERGEN-DB generates a uniaue key per user (a token). It is Each EMERGEN-DB user has a role. Depending on these roles, you may or may not
‘generated at the frst connection to the application. use an API. Your roles in EMERGEN-DB are the following:
Your token is: (R0 LTS + Data submitter : ©
« Dataanalyst: ©
Important: It is personal and must not be distributed. You can update it by * Databroker: ©
clicking on the button below. - Databroker: ©

* Datareporter: ©

« Dataanalyst: ©
Refresh your token « TierHDS: ©

+ Manager: ©
« Admin: ©
Any questions? Visit our FAQ on APls.
Le projet EMERGEN est coordonné par Santé publigue France et 'ANRS-MIE. Nous contacter

* Question concernant e projet,
* Questions techniques

EMERGEN-DB est développé, maintenu et hébergé par I IF

Pour en savoir plus, visiter notre page |
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Profile

User and team profiles

Username : sbreurec Roles

First name : Sébastien « Data submitter : @
« Dataanalyst

Lastname : Breurec - Data broker

« Datareporter
« Dataanalyst
« TierHDS

« Manager

- Admi

Email : sebastien breurec@chu-guadeloupe.fr

Team

Overview Submission parameters

Team name : CHU Guadeloupe Submission Acronym
I you are already submitting data to GISAID, enter the acronym of the lab you use for the *Virus name" field here. Otherwise, we wil use your team acronym for EMERGEN-DE.

Group name : ANRS MIE
chu-guadeloupe

EMERGEN Acronym : chu-guadeloupe
List of authors (Firstname LASTNAME, mutiple names separated by semicolons)

[None

Region : Guadeloupe

Town : Pointe-3-Pitre 4
Address used for submission
97139 - LES ABYMES.

Address : A

Derived from your FINESS - 97139 - LES ABYMES.
# Update

FINESS : 970100442

Sequencing configurations

A sequencing configuration is a group of parameters used by the sequencing platform (e.g. sequencer, amplification kit ... Each team can define one or several configurations (for example if the lab uses two different sequencing machines, or different amplification kits).

© Add new configuration

Le projet EMERGEN est coordonné par Santé publ

e France et /ANRS-MIE Nous contacter

* Question concernant e projet,

EMERGEN-DB est développé, maintenu et hébergé par I IF
* Questions techniques

Pour en savoir plus, visiter notre page propos
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Soumission de données

via I'AP|

La procédure
Lorsque vous avez beaucoup de données & déposer sur EMERGEN-D, une procédure de soumission asynchrone a été mise en place par le biais d'une AP

1. Créer un dossier et y copier lefichier Excel (métadonnées) et e fichier Fasta (séquences)

2. Ouvrir un terminal et se rendre dans ce dossier (cd ...)
3. Adapter la commande ci-dessous avec vos noms de fichier. Dans cet exemple le fichier Excel s'appelle etle fichier Fasta
Cette procédure est associée & vous par e biais de votre oken automatiquement ajouté dans la commande ci-dessous.

La commande

Note : Noubliez pas les extensions des fichiers

Le projet EMERGEN est coordonné par Santé publ

e France et IANRS-MIE Nous contacter

* Question concernant e projet,

EMERGEN-DB est développé, maintenu et hébergé par I IF
* Questions techniques

Pour en savoir plus, visiter notre page propos
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My token

A My token My roles in EMERGEN-DB.
To secure the data, EMERGEN-DB generates a uniaue key per user (a token). It is Each EMERGEN-DB user has a role. Depending on these roles, you may or may not
‘generated at the frst connection to the application. use an API. Your roles in EMERGEN-DB are the following:
Your token is: (R0 LTS + Data submitter : ©
« Dataanalyst: ©
Important: It is personal and must not be distributed. You can update it by * Databroker: ©
clicking on the button below. - Databroker: ©

* Datareporter: ©

« Dataanalyst: ©
Refresh your token « TierHDS: ©

+ Manager: ©
« Admin: ©
Any questions? Visit our FAQ on APls.
Le projet EMERGEN est coordonné par Santé publigue France et 'ANRS-MIE. Nous contacter

* Question concernant e projet,
* Questions techniques

EMERGEN-DB est développé, maintenu et hébergé par I IF

Pour en savoir plus, visiter notre page |
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Profile

User and team profiles

Username : sbreurec Roles

First name : Sébastien « Data submitter : @
« Dataanalyst

Lastname : Breurec - Data broker

« Datareporter
« Dataanalyst
« TierHDS

« Manager

- Admi

Email : sebastien breurec@chu-guadeloupe.fr

Team

Overview Submission parameters

Team name : CHU Guadeloupe Submission Acronym
I you are already submitting data to GISAID, enter the acronym of the lab you use for the *Virus name" field here. Otherwise, we wil use your team acronym for EMERGEN-DE.

Group name : ANRS MIE
chu-guadeloupe

EMERGEN Acronym : chu-guadeloupe
List of authors (Firstname LASTNAME, mutiple names separated by semicolons)

[None

Region : Guadeloupe

Town : Pointe-3-Pitre 4
Address used for submission
97139 - LES ABYMES.

Address : A

Derived from your FINESS - 97139 - LES ABYMES.
# Update

FINESS : 970100442

Sequencing configurations

A sequencing configuration is a group of parameters used by the sequencing platform (e.g. sequencer, amplification kit ... Each team can define one or several configurations (for example if the lab uses two different sequencing machines, or different amplification kits).

© Add new configuration

Le projet EMERGEN est coordonné par Santé publ

e France et /ANRS-MIE Nous contacter

* Question concernant e projet,

EMERGEN-DB est développé, maintenu et hébergé par I IF
* Questions techniques

Pour en savoir plus, visiter notre page propos
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EMERGEN Database

A tool to easily collect SGN data

EMERGEN - Database

Bienvenue sur la page de dépdt du consortium EMERGEN pour la surveillance génomique du SARS-CoV-2 en France. Ce projet est conduit par Santé
publique France et 'ANRS | Maladies Infectieuses Emergentes, avec de nombreux partenaires dont le CNR Virus des infections respiratoires et I'Institut
Frangais de Bioinformatique (IFB).

Si vous appartenez & I'ne des plateformes de séquengage du consortium (CNR - Pasteur, CNR - Lyon, APHP Mondor, IHU Marseille) ou &tes membres du réseau virologie de
I'ANRS | Maladies Infectieuses Emergentes, et si vous disposez des autorisations appropriées, cette page web vous permet de déposer vos fichiers de séquence au format requis
par le consortium. Nous vous remercions pour votre participation a ce projet !

';') EMERGEN-DB is maintained by IFB-ElixirFr.
ifb elixir .
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Import ~ Dashboard ~ Stats ~ GISAID = ENA ~ Community APs ~ oaeo

Documentation

@ C'est quoi une API ?
API est l'accronyme de Application Programming Interface. Il s'agit d'une solution informatique permettant de facilité les échanges entre

Vutisateur et une application comme EMERGEN-DB. Une APl permet d'obtenir simplement des données ou réaliser des actions sur la base de
‘données de fagon programmatique.

Les APIs 'EMERGEN-DB sont partenaires c'est a dire des droits d'accés. Elles ont été écrites suivant I'architecture le Open API schema 3.

@ Pourquoi proposer des APIs dans EMERGEN-DB ?

La base de données contient des données qui pourraient notamment étre utiles pour de la visualisation de données. Pour vous aider 3 collecter
les données nécessaires, I'application dispose de différentes APls.

@ Niveau sécurité ?

Pour sécuriser les données, EMERGEN-DB génére une clé unique par utiisateur (un token). Il est généré lors de la premiére connexion &
I'application.

Important: I est personnel et ne doit pas étre diffusé. En cas de doute, il sera prochainement possible d'en regénérer automatiquement un.
P Obtenir mon token

@ Comment choisir la bonne API ?

Les APIs sont listées et décrites : ici

@ Comment tester une API ?

Dans la A°T documentat ion ci-dessous, vous pouvez lancer Try it out. Une commande curl personnalisée est générée. Elle contient en effet
votre token et donc ne doit pas étre partagée. Vous pouvez copier cette commande et 'utiliser dans un terminal par exemple.

@ Et sije ne parle pas le Bash mais le R ou le python ?

Pour chaque AP, vous avez accés & une page détaillée avec le code dans différents langages. Pour y accéder, aller sur la page listant les APIs
(ici) et cliquer sur celle qui vous intéressent.

Vous souhaitez un autre langage ? Ecrivez nous avec un exemple et nous I'ajouterons !

@ A quelles données ai-je accés ?

Chaque utilisateur 'EMERGEN-DB dispose de rdle. En fonction de ces roles, vous pourrez utiliser ou non une API. Pour rappel, voici vos roles:

« Data submitter : @
+ Dataanalyst: ©
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Le projet EMERGEN est coordonné par Santé Nous contacter
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